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L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

Sevgili 6grenciler;

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri
Fakiltesi olarak 25-26 Nisan 2018’de Nigde’'de dizenleyecegimiz I. Bitki Islahi ve Genetigi
Ogrenci Kongresi’ne sizleri davet etmekten biyiik kivang duymaktayiz.

Bitki 1slahi ve genetigi alanindaki giincel gelismelerin ve arastirmalarin ele alinacagi
kongremizin, Ulkemizde bu alanlarda tez calismalari yiriten lisanslisti 6grenciler basta
olmak Uzere bitki 1slahi ve genetigine ilgi duyan tiim genclere yaptiklari/yapmayi planladiklari
¢alismalarini sunacaklari, diinyadaki gelismeleri bilimsel bir ortamda tartisacaklari ve kariyer
gelisimleri icin yeni firsatlar elde edecekleri bir ortam saglamasi amaglanmaktadir.

Genetik ve islah ¢alismalarinin tim yonleriyle ele alinacagl kongremizde baslica Bitki
Islahi, Bitki Molekiler Teknikleri, Bitki Biyoteknolojisi, Bitki Islahinda Biyoinformatik, Bitki
Islahinda Tarimsal Gen Kaynaklari, Cesit Islahi ve Fenotipleme, Bitki Islahinda Doku Kltlrd,
Islahgi Haklari ve Etik gibi ana basliklar altinda s6zIi ve poster sunumlari yapilacaktir.
Kongreye katilan 6grencilere ayrica sinirh bir kontenjan dahilinde Biyoinformatik kursu da
verilecektir. Tlrk tariminin disa bagimliliktan kurtulabilmesi icin en fazla yetismis eleman ve
AR-GE ihtiyaci duydugumuz bitki 1slahi ve genetigi alaninda calisan/calismayi dusiinen siz
degerli 6grencilerimizi, akademik camia ve 6zel sektorle bir araya getirerek bir farkindalik ve
sinerji yaratmak amaciyla diizenledigimiz kongremizde aramizda géormekten biylk mutluluk
duyacagiz.

Prof.Dr. Mehmet Emin CALISKAN

Dekan
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Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

Kongre Programi

1. GUN - 25.04.2018

08:30-12:00 | Kayit masasi
10:00-10:30 | Acihs Konusmalari
10:30-12:00 | 1.0TURUM: Bitki Islahi
10:30-11:15 | Cagrih Bildiri - Prof. Dr. Metin TUNA, Namik Kemal Universitesi
Bitki Genetigi ve Islahinda Flow Sitometri
11:15-11:30 | 1. Konusmaci - Duygu KAYA, Erciyes Universitesi
Bitkilerde Genotyping by Sequencing Teknolojisi ve Uygulama Alanlari
11:30-11:45 | 2. Konusmaci -ismail YAMAN - Mustafa Kemal Universitesi
Pamukta Kurakhdga Toleransh Melez Kombinasyonlarin Elde Edilmesi
11:45-12:00 | 3. Konusmaci - Tugbanur SARI, Kahramanmaras Siitcii imam Universitesi
Islah Calismalarinda Diallel Melezleme Uygulamalarinin Onemi
12:00-13:15 | OGLE ARASI
13:15-14:45 | 2.0TURUM: Bitki Islahinda Biyoinformatik
13:15-14:00 | Gagnh Bildiri - Dog. Dr. Mehmet Cengiz BALOGLU, Kastamonu Universitesi
Bitki Islahinda Biyoinformatik
14:00-14:15 | 4. Konusmaci - Saffet TEBER, Erciyes Universitesi
Hacihaliloglu kayisi (Prunus armeniaca) gesidinin tiim kloroplast genom analizi
14:15-14:30 | 5. Konusmaci - ilhom RAHAMKULOV, Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Herbisitlere Karsi Direncli innovator Patates Cesidinin Gelistirilmesi
14:30-14:45 | 6. Konusmaci - Necati CETINSAG, Erciyes Universitesi
Yerel Kayisi (Prunus armeniaca) Popiilasyonlarinda plum pox viriisii Dayaniklihgi
ve Kendine Uyusmazligin Molekiiler Markérler ile Belirlenmesi
14:45-15:00 | Kahve arasi
15:00-16:30 | 3.0TURUM: Bitki Islahinda Tarimsal Gen Kaynaklari
15:00-15:45 | Cagrih Bildiri - Prof. Dr. Hakan OZKAN, Cukurova Universitesi
Bitki Islahinda Markérler Yardimiyla Seleksiyon- Akilli Bitki Islahi
15:45-16:00 | 7. Konusmaci - Esra CAKIR, Cukurova Universitesi
Verimli Hisal Bélgesinden Toplanmis Olan Yabani Gernik (Triticum dicoccoides)
Genotiplerinin Agro-morfolojik Ozellkilerinin Belirlenmesi
16:00-16:15 | 8. Konusmaci - Nazli AYBAR, Mustafa Kemal Universitesi
Pamukta Verticillium Solgunlugu Hastaligina Dayanikli F1 Melez
Kombinasyonlarinin Gelistirilmesi
16:15-16:30 | 9. Konusmaci - Buket SAHIN, Namik Kemal Universitesi
Korunga Genetik Kaynaklarinin Flow Sitometri ile Karakterizasyonu
16:30-17:30 | Poster sunumlari / Kahve ikrami
17:30-18:30 | Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakultesi gezisi
18:30-20:30 | Gala Yemegi - Kokteyl - Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi i¢c bahge
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Kongre Programi

2. Gun - 26.04.2018

09:30-10:30 | Egitim Paneli - Konu: “Bitki Islahi ve Genetigi Egitimi Nasil Omahdir?”
Moderatér: Prof. Dr. Mehmet Emin CALISKAN, Nigde Omer Halisdemir
Universitesi
Prof. Dr. Nermin GOZUKIRMIZI, istanbul Universitesi
Prof. Dr. Hakan OZKAN, Cukurova Universitesi
Prof. Dr. Biilent UZUN, Akdeniz Universitesi
Dr. Ali USTUN, Tohum Sanayicileri ve Ureticileri Alt Birligi

10:30-10:45 | Kahve arasi

10:45-12:15 | 4.0TURUM: Bitki Molekiiler Genetigi ve Biyoteknolojisi

10:45-11:30 | Gagnih Bildiri - Prof. Dr. Nermin GOZUKIRMIZI, istanbul Universitesi
Bitki Islahinda Doku Kiiltiirt

11:30-11:45 | 10. Konugsmaci - Onur CANBULAT, Erciyes Universitesi
Goji berry’de In Vitro Bitki Rejenerasyon Protokoliiniin Olusturulmasi

11:45-12:00 | 11. Konusmaci - Seher OMEZLI, Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Yiiksek Sicakliga Toleransl Patates Genotiplerinin Doku Kiiltiirii Kosullarinda
Belirlenmesi

12:00-12:15 | 12. Konusmaci - Esra DURU, Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Tiirkiyede Yetistirilen Yerel Pamuk Cesitlerinin Genetik Transformasyon
Calismalarinda Secme Amaciyla Optimum Glufosinat Amonyum Konsantrasyonun
Saptanmasi

12:15-13:30 | OGLE ARASI

13:30-15:00 | 5.0TURUM: Molekiiler Bitki Islahi

13:30-14:15 | Gagnih Bildiri - Prof. Dr. Biilent UZUN, Akdeniz Universitesi
Yag ve Enerji Bitkilerinde Molekiiler Bitki Islahi ve Uygulamalari

14:15-14:30 | 13. Konusmaci - Feyyaz CAYMAZ, Erciyes Universitesi
Kiiltiirel miras eksi karadut (Morus nigra) agaglarinin kesfe ve molekiiler
karakterizasyonlari

14:30-14:45 | 14. Konusmaci - Muhammed Ali KOSE, Erciyes Universitesi
Pakistan Kayisilari (Prunus armeniaca) S lokusu allelerinin Tiirkiye kayisilari ile
karsilastirilmasi

14:45-15:00 | 15. Konusmaci - Sehriban DEMIR, Erciyes Universitesi
Mercimek’te (Lens culinaris M.) AG/AC Tekrarlari ile Zenginlestirilmis
Kittphanelerin Farkli Tekrarlar ile Taranarak Yeni SSR Markérlerin Gelistirilmesi

15:00-15:15 | Kahve arasi

15:15-17:15 | Biyoinformatik Egitimi - Doc. Dr. Mehmet Cengiz BALOGLU ve Necdet Mehmet
UNEL, Kastamonu Universitesi

17:15-17:30 | Kahve arasi

17:30-18:00 | Kapanis ve Odiil Téreni
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icindekiler

Sayfa

Kongre Programi 1. Gin 2
Kongre Programi 2. GUn 3
CAGRILI BILDIRILER
Prof. Dr. Metin TUNA - Namik Kemal Universitesi, Bitki Genetigi ve Islahinda Flow 8
Sitometri
Do¢. Dr. Mehmet Cengiz BALOGLU - Kastamonu Universitesi, Bitki Islahinda 9
Biyoinformatik
Prof. Dr. Hakan OZKAN - Cukurova Universitesi, Bitki Islahinda Markérler Yardimiyla 10
Seleksiyon Akilli Bitki Islahi
Prof. Dr. Nermin GOZUKIRMIZI - istanbul Universitesi, Bitki Islahinda Doku Kiltiiri 11
Prof. Dr. Biilent UZUN - Akdeniz Universitesi, Yag ve Eneriji Bitkilerinde Molekiiler Bitki 13
Islahi ve Uygulamalari
SOzLU BILDIRILER
Duygu KAYA - Erciyes Universitesi, Bitkilerde Genotyping by Sequencing Teknolojisi ve 15
Uygulama Alanlari
ismail YAMAN - Mustafa Kemal Universitesi, Pamukta Kurakliga Toleransli Melez

. . . 16
Kombinasyonlarin Elde Edilmesi
Tugbanur SARI - Kahramanmaras Siitcti imam Universitesi, Islah Calismalarinda Diallel 17
Melezleme Uygulamalarinin Onemi
Saffet TEBER - Erciyes Universitesi, Hacihaliloglu kayisi (Prunus armeniaca) gesidinin 18
tlim kloroplast genom analizi
ilhom RAHAMKULOV - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Herbisitlere Karsi Direngli 19
innovator Patates Cesidinin Gelistirilmesi
Necati CETINSAG - Erciyes Universitesi, Yerel Kayisi (Prunus armeniaca)
Popilasyonlarinda plum pox virlisii Dayanikhilig ve Kendine Uyusmazligin Molekiler 20
Markorler ile Belirlenmesi
Esra CAKIR - Cukurova Universitesi, Verimli Hisal Bolgesinden Toplanmis Olan Yabani
Gernik  (Triticum dicoccoides) Genotiplerinin  Agro-morfolojik  Ozellkilerinin 21
Belirlenmesi
Nazli AYBAR - Mustafa Kemal Universitesi, Pamukta Verticillium Solgunlugu 22

Hastaligina Dayanikli F1 Melez Kombinasyonlarinin Gelistirilmesi
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Buket SAHIN - Namik Kemal Universitesi, Korunga Genetik Kaynaklarinin Flow

Sitometri ile Karakterizasyonu 24
Onur CANBULAT - Erciyes Universitesi, Goji berry’de in vitro Bitki Rejenerasyon 25
Protokoliiniin Olusturulmasi

Seher OMEZLi - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Yiiksek Sicakliga Toleransl 2

Patates Genotiplerinin Doku Kiltiirii Kosullarinda Belirlenmesi

Esra DURU - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Tiirkiye’de Yetistirilen Yerel Pamuk
Cesitlerinin  Genetik Transformasyon Calismalarinda Se¢me Amaciyla Optimum 27
Glufosinat Amonyum Konsantrasyonun Saptanmasi

Feyyat CAYMAZ - Erciyes Universitesi, Kiiltiirel miras eksi karadut (Morus nigra)

agaclarinin kesfe ve molekiler karakterizasyonlari 28

Muhammed Ali KOSE - Erciyes Universitesi, Pakistan Kayisilari (Prunus armeniaca) S

2
lokusu allelerinin Turkiye kayisilari ile karsilastiriimasi 9

Sehriban DEMIR - Erciyes Universitesi, Mercimek’te (Lens culinaris M.) AG/AC
Tekrarlari ile Zenginlestirilmis Ktlphanelerin Farkh Tekrarlar ile Taranarak Yeni SSR 31
Markorlerin Gelistirilmesi

POSTER BILDIRILERi

Ozgiir ALTUNDAS - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Bitki Islahinin Onemi ve Islah

Tekniklerin Gelistirilmesi 33
Nurefsan CIRIK - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, GDO'larin Genetik Cesitlilige 34
Etkisi
Miige DOGANER- Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Bitki Islahinda Doku Kiiltiir 35
Calismalarinda Viris ile Arindirma
Saime Buse CAVUSOGLU - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Sorunlari DNA’sindan

.. N 36
Cozen Yontem: CRISPR
ilyas KILINCER - Erciyes Universitesi, Sakayik (Paeoniamascula) Bitkisinin Tohum, 37
Rizom Siirgiinlerle ve in vitro Cogaltiimasi
Ugur SESSiZ - Cukurova Universitesi, Farkli Orijinli Bazi Siyez Bugday (Triticum 38

monococcum ssp. monococcum) Genotiplerinin Morfolojik Karakterizasyonu

Cehibe TARIM - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Patates (Solanum tuberosum L.)
Genotiplerinin  Tuz Stresine Tepkilerinin  Sera ve Laboratuvar Kosullarda 39
Karsilastiriimasi

Ainura Adylbek KYZY - Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Kapari (Capparis spinosa)

tiriindeki ribozomal 45S genlerinin biyoinformatik analizi 40
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Bitki Genetigi ve Islahinda Flow Sitometri

Metin TUNA
Tarla Bitkileri Boliimii, Ziraat Fakiiltesi, Namik Kemal Universitesi, Tekirdag, Tiirkiye

mtuna@nku.edu.tr

Ozet

Flow sitometri kan hicrelerinin sayimi amaciyla 1956 yilinda gelistirilmis bir metottur.
Yontem 1983 yilinda ilk defa bitki hicrelerinin analizinde basarili bir sekilde kullanilmistir.
Bilim ve teknolojide kaydedilen gelismeler sayesinde flow sitometri son yillarda biyoloji,
taksonomi, evrim, genetik ve bitki islahi ile ilgili bilimsel arastirmalarda kullanilan rutin analiz
yontemlerinden biri haline gelmistir.

Sunum, flow sitometri yontemi, érnek hazirlama, 6rnegin analizi, sonuglarin yorumlanmasi
ve bitki 1slahinda en yogun olarak kullanildigi alanlari kapsamaktadir.

Anahtar Kelimeler: flow sitometri, bitki genetigi, 1slah
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Bitki Islahinda Biyoinformatik

Mehmet Cengiz BALOGLU

Genetik ve Biyomiihendislik Balimii, Mithendislik ve Mimarlik Fakiiltesi, Kastamonu Universitesi, Kastamonu, Tiirkiye

mcbaloglu@kastamonu.edu.tr

Ozet

Bitki 1slahinda, geleneksel araclar ve metotlar kullanilarak cesitlerin gelistirilmesinde son yz
yilda insanoglu cok basarili olmustur. Buna bagh olarak genisleyen insan niifusu icin yeterli
gida saglamistir. Aslinda, bu dikkate deger blylime, gelismis tarimsal uygulamalarin ve
germplazmdaki ilerlemelerin bir birlesimi ile saglanmistir. Gegtigimiz yirmi yilin genomik
devrimi, canli organizmalarin ve 6zellikle de bitkilerin genetik yapisini anlamamizi biyuk
Olclide gelistirmistir. Tarimsal alanda ekonomik ©6neme sahip bitkilerin genomlarinin
diziliminin belirlenmesi, yeni genlerin, dlzenleyici dizilerin, gesitli agronomik 6zelliklerle
iliskili molekiler belirteglerin ve bunlarin konumlarinin kesfedilmesine olanak tanimistir.
Ayrica, genom capinda gen ifade ¢alismalari, islahgilara karmasik 6zelliklerin molekiler
temelini anlamalarini saglamaktadir. Mutant ve germplazm koleksiyonlarinda, hedef
genlerdeki allelik varyantlar taramak igin TILLING ve EcoTILLING genomik yaklagimlari da
siklikla kullanilan yéntemlerdendir. Genomlarin yeniden dizilimi, SSR' ler ve SNP' ler gibi
yuksek verimli genotipleme platformlari ya da yiksek yogunluklu genetik haritalarin yapimi
icin uygun olan markérlerin genom capinda belirlenmesinde ¢ok faydalidir. Ayrica genom
dizileri, toplu ayristirma analizi, ince genetik haritalama ve iliskilendirme haritalar gibi gesitli
tekniklerin kullanimina olanak saglayarak, genlere ve QTL' lere baglh molekiler belirteglerin
tanimlanmasinda ve markor destekli secilimde dnemli rol oynarlar. Genom dizileme bilgisinin
mevcudiyeti, yetistiriciler tarafindan arzulanan 6zellikleri tasiyan bitkilerin gelistirilmesi icin
Crispr/Cas9 yontemiyle genom duzenlemesini de mimkiin kilmaktadir. Biyoinformatik,
genomikle kombine edildiginde, bitkilerin genomik tabanli islahini hizlandirma potansiyeline
sahiptir. Omiks teknolojilerindeki bu ilerlemeler, bitki islah¢i ve yetistiricilere, bitkilerin
mikemmellesmesi ve karmasik 6zellikler icin genetik diseksiyon ve Greme dahil olmak Uzere,
bitki 1slahinda buyiik bir sigrama saglayan yeni araglar ve metodolojiler sunmaktadir.

Anahtar Kelimeler: Biyoinformatik, Genomik, Genom Dizileme, Bitki Islahi

25-26 Nisan 2018


mailto:mcbaloglu@kastamonu.edu.tr

L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

Bitki Islahinda Markorler Yardimiyla Seleksiyon Akilli Bitki Islahi

Hakan OZKAN, Esra CAKIR, Ugur SESSiZ

Cukurova Universitesi Ziraat Fakiiltesi, Tarla Bitkileri Bolimii, 01330 ADANA

hozkan@cu.edu.tr

Ozet

Diinya nitfusunun 2025 yilinda, yaklasik olarak 8 milyar olacagi ongorilmektedir. Ayni
zamanda kiresel iklim degisikligi nedeni ile tarimsal Uretimin sirdirulebilirligi de 6nem arz
etmektedir. Bu faktorler gbz online alindiginda ilerleyen yillarda gida glivenliginde ciddi
problemlerin ortaya ¢ikmasi beklenmektedir. Bu baglamda gida giivenliginin siirdirebilirligini
devam ettirmek icin birim alandan elde edilen verimin arttirilmasi gerekmektedir. Yeni tarim
alanlarinin tarima kazandirilmasi miimkiin olmadigi icin kiltir bitkilerinde birim alandan elde
edilen verimi arttirmanin en etkili yolu Bitki Islahi’dir. Ancak Bitki Islahi uzun soluklu bir
sirectir. Bu baglamda bitki islahi sirecini kisaltacak onemli bazi araclara ihtiya¢ vardir.
Ozellikle son 20 yilda gelisen DNA markér tekniklerinin bitki 1slahinda amaca uygun
kullanilmasi, bitki i1slah sirecini oldukca kisaltmis hem zaman hem de maddi agidan olumlu
katkilar yapmistir. Bu bildiride, gelisen DNA teknolojisinin bitki i1slahinda nasil kullanildigi,
diger bir ifade ile islahgilarin bu teknikleri kullanarak nasil “Akilli Bitki Islahi” yaptiklari,
“bugday” bitkisi 6rnek verilerek anlatilacaktir.

Anahtar Kelimeler: Islah, bugday, markor
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Bitki Islahinda Doku Kiiltiri

Nermin GOZUKIRMIZI
istanbul Universitesi, Fen Fakiiltesi, Molekiiler Biyoloji ve Genetik Bélimii, 34134, Vezneciler-istanbul

nermin@istanbul.edu.tr

Ozet

Son 30 yilda, tarimda bitki biyoteknolojisinden (doku kiiltiri ve gen transferleri) kaynakli bir
devrim yasanmaktadir. Bitki biyoteknolojisinin tahil liretimine, biyoteknoloji enddstrisinin
gelistirilmesine ve dinya capinda bio-tabanli ekonominin gelismesine blylk etkileri
olmustur. Ozellikle, yeni genom diizeltme tekniklerinin ortaya cikisi bitki i1slahinda ve
yetistiriciliginde blylk bir potansiyel gelecek sunmaktadir. Bitki biyoteknolojisi totipotensi
ilkesinin Gstline kurulmustur. Vasil ve Hildebrandt (1965) tek bir hiicreden biitlin bir titln
bitkisini elde edebilmistir. Bitki biyoteknolojisinin gelismesindeki 6nemli ¢alismalar
arasinda besiyerlerinin gelistiriimesi ve bitki bliyiime dtizenleyicilerinin belirlenmesi yer
alir. Besiyerleri Ustline en detayli ve sistematik calismalar 1960’ yillarda yapilmis ve en
uygun besiyeri Wisconsin Universitesinde Folke Skoog’un laboratuvarinda ¢alisan Toshio
Murashige tarafindan White besiyerinin Ustline tltlin yaprak ekstraklarinin killerinin
eklenmesi ya da blytuk miktarlarda amonyum, nitrat, fosfat ve potasyum tuzlarinin
eklenmesi ile elde edilmistir. Bu yeni bilesim daha sonrasinda Murashige ve Skoog (1962)
ya da MS besiyeri olarak da tanimlanmistir. Daha sonralari, MS besiyerine myo-inositol ve
dort vitamini iceren bir karisim ile birlikte émrinld uzatmak igin selatlanmis demir de
eklenmistir. Bitki doku kaltlri, aseptik kosullarda yapay bir besi ortaminda, ekplant adi
verilen hiicre, doku ya da organ gibi cesitli bitki parcalarindan kontrollu sicaklik ve isik
kosullarinda yeni doku, bitki ya da bitkisel Grinlerin elde edilmesini kapsayan bir sirectir.
Bitki doku kiiltliri asamalari; uygun bir laboratuvar dizeninin kurulmasi, kullanilacak bitki
parcalarinin ve besin ortamlarinin secimi, hazirlanmasi ve sterilizasyonu, kallus veya hiicre
sispansiyonlarinin olusturulmasi, kallus veya hiicre sispansiyonlarindan veya dogrudan
somatik veya gametik hiicrelerden bitki rejenerasyonunun uyarilmasi, olusan siirgiinlerin
cogaltilmasi ve boylarinin uzatilmasi, somatik embriyolarin olusturulmasi, uzayan stirglinlerin
koklendirilmesi, koklenen bitkilerin dis ortama alistiriimasi olarak 6zetlenebilir. Bu sistem gen
aktarim galismalarinda temel olmustur. Gen aktarim ve gen diizeltme galismalarinin % 90’1
doku kiltira sistemleri kurulmus bitkilerde gergeklestiriimektedir. Teorik olarak her bitkinin
doku kultlirt sistemi kurulabilir fakat bazi bitkilerin kiltirde yanitlari zor olmaktadir. Her
bitkinin ve eksplantinin doku kilttura gereksinimleri farkh oldugu icin doku kiltiriinde en
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bliylk zorluk optimizasyon asamasindadir. Haploid, diploid hatta triploid dokularin kiltirleri

kurulabilir. Bitki hlcrelerinin protoplastlari kiltirde gogaltilabilir ve farkli tirler fiisyona
ugratilabilir. Mikrolretimle cok kisa silirelerde cok sayida bitki elde edilebilir. Kiltirde
kendiliginden olusan varyasyon somaklonal varyasyon olarak tanimlanir. Bu sunumda bitki
doku kiltirinin gelisimi, bitki 1slahinda ve sekonder metabolit Gretiminde kullanimi,
somaklonal varyasyonun énemi kendi ¢alismalarimizdan érneklerle anlatilacaktir.

Anahtar kelimeler: Biyoteknoloji, doku kiltira
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Yag ve Enerji Bitkilerinde Molekiiler Bitki Islahi ve Uygulamalari

Biilent UZUN, Engin YOL, Riistem USTUN, Birgiil GUDEN
Akdeniz Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarla Bitkileri B6limii, Antalya/Turkiye

bulentuzun@akdeniz.edu.tr

Ozet

Bitki 1slahinda ¢ok temel iki asama bulunmaktadir. Birincisi varyasyonu ¢ok genis yeni
poptlasyonlar olusturmak, ikincisi ise bu genetik cesitlilik icerisinden amaca uygun bireyleri
segmektir. Cok basit goziiken bu iki temel is asamali bitki 1slahi programlari gériinenin aksine
kompleks, uzun zaman gerektiren ve maliyetli bir bilim ve sanat alanidir. Donanimli alt yapi
ve personel ihtiyaci en Ust seviyededir. Molekiiler marker teknolojilerinin bitki islahi
programlarina entegre edilmesi ile birlikte yukarida acgiklanan zorluklar ve uzun sire
gereksinimi azaltilabilmektedir. DNA diizeyinde yuksek verimli, kararli ve dogru analiz yapma
imkani sunan bu tekniklerin bitki islahi programlarina yedirilmesi ve bu programlarda
kullanilmasi molekdler bitki islahi olarak adlandiriimaktadir. Bu sunuda yag ve enerji
bitkileri olarak soya, susam, yerfistigi ve seker sorgumda gerceklestirdigimiz ve halen
yuritmekte oldugumuz molekiler bitki i1slahi uygulamalari anlatiimigtir. Sunuda yer alan
konulardan birkagi bu 6zete 6rneklenmistir. Soyada ylksek oleik asit karakteri FAD2-1A ve
FAD2-1B genleri tarafindan kontrol edilmektedir. Ayni sekilde yerfistiginda yiiksek oleik asit
ahFAD2A ve ahFAD2B genleri tarafindan idare edilmektedir. Her iki allelin bir bireyde
toplanmasi neticesinde soyada da yerfistiginda da %80 oleik asit miktarina ulasiimaktadir. Bu
genler marker destekli olarak yerli gesitlerimize aktarilmaktadir. Gelistirdigimiz bazi seker
sorgum cesit adaylarinda seker igerigi %17 seviyelerine ulasmis bulunmaktadir. Sekere
insanoglu gibi boceklerde ilgi gosterdiginden, bu tip hatlarda afit zarari daha da etkin
olmaktadir. Marker teknolojisi kullanilarak sorgum afiti (Melanaphis sacchari L.) dayanikli
hatlar belirlenebilmistir. Herhangi bir hastaligin varligi, miktari ve hat dayanikhligi yine
molekiler marker teknolojileri ile ortaya konulabilmektedir. Gelistirmis oldugumuz real time
gPCR yontemi ile susamda fitoplazma varhligini, irk teshisini ve hastalik yogunlugunu tek bir
analiz ile anlk olarak belirleyebiliyoruz. Bu sayede adina dogru dayanikli hat tespiti
yapabildigimizden iki ayri susam aksesyonu dayanikli olarak belirlenmistir.

Anahtar kelimeler: gPCR, molekiiler markerler, QTL, dayanikhlik, molekdiler i1slah
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Bitkilerde Genotyping by Sequencing Teknolojisi ve Uygulama Alanlari

Duygu KAYA®, Melike BAKIR*

“Erciyes Universitesi, Seyrani Ziraat Fakiiltesi, Tarimsal Biyoteknoloji Bélimii Kayseri/Tiirkiye

duygukaya407@gmail.com

Ozet

Genotype-by-Sequencing (GBS), yeni nesil sekanslama teknolojisi (NGS) kullanarak bitki islahi
ve genetik calismalarinda kullanilan yeni bir uygulamadir. Yaklasim, genomik DNA’nin
restirksiyon enzimleri ile kesilmesi, barkodlu adaptorler ile ligasyonu, PCR amplifikasyonu ve
amplifiye olan DNA’nin sekanslanmasini icermektedir. Bu teknoloji, bitki islahi ve bitki
genetigi calismalarinda, baglanti haritalar, fiziksel haritalar, QTL haritalama, genomik se¢im,
genetik cesitlilik ve filogenetik ¢alismalari gibi pek ¢ok calismada kullanilmaktadirlar. Ayrica,
kolay uygulanmasi, kisa slirede sonu¢ alinmasi ve maliyetinin disiik olmasi yontemin
avantajlar arasinda yer almaktadir. Bu ozellikleri, GBS'i, tek gen analizinden tim genom
profilleme analizlerine kadar pek ¢ok calisma icin ideal bir arag haline getirmektedir.

Anahtar kelimeler: GBS Teknolojisi, Bitki 1slahi, SNP, NGS
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Pamukta Kurakliga Toleransli Melez Kombinasyonlarin Elde Edilmesi

ismail YAMAN* Yasar AKISCAN**

*Mustafa Kemal Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Tarla Bitkileri Anabilim Dali, Hatay\Tiirkiye
**Mustafa Kemal Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarla Bitkileri B6limi, Hatay\Tiirkiye

ismail.yaman@tarim.gov.tr

Ozet

Birgcok kiltur bitkisinin tarimini sinirlayan 6nemli abiyotik stres faktorlerinden biri olan
kuraklik, pamuk lretiminde de 6nemli verim kayiplarina neden olmakta ve lif kalitesini
olumsuz yonde etkilemektedir. Bu nedenle, kurakhga dayanikli ve genis adaptasyon
yetenegine sahip cesitler gelistirmek pamuk islahinin temel hedeflerinden biridir. Kurakliga
dayanikli pamuk genotiplerinin gelistiriimesi ile kuraklik sorunu yasanan pamuk Uretim
alanlarinda verim ve kalitede meydana gelen kayiplar minimize edilebilir. Islah programinin
basarisini etkileyen en 6nemli faktérlerden biri islah amacina uygun anaglarin secimidir. Konu
ile ilgili olarak daha 6nce yapilan ¢alismalarda kurakliga dayanikh oldugu belirlenmis ve farkh
ozellikleri ile 6ne ¢ikan genotipler belirlenerek temin edilecek ve ¢alismanin yiritilecegi
bolgede sulu ve kuru kosullar altinda test edilerek ¢esitli 6zellikler yoninden Ustinlik
gosteren genotipler anag olarak secilecektir. Sonraki sezonda, secilen anaglarin melezleme
programina alinarak F1 melezlerinin olusturulmasi planlanmaktadir. Melezlemelerde farkh
zamanlarda c¢icek acan genotipler arasindaki melezlemelerin sorunsuz bir sekilde
yapilabilmesi icin 15 glin arayla iki farkli melez bahgesi kurulmasi planlanmaktadir.
Melezleme c¢alismalarinda aktif ciceklenme déneminin baslangicindan sonuna kadar ihtiyag
duyulan tohumun en az iki kati tohum elde edecek kadar c¢icegin melezlenmesi
amaclanmaktadir. Elde edilen F1 melezleri ve kendilenmis anaclara iliskin tohumlar takip
eden sezonda tesadif bloklarinda bolinmis parseller deneme deseni uyarinca ana
parsellere kuraklik konusu alt parsellere ise genotipler gelecek sekilde li¢ tekerrirli olacak
ekilecektir. Calisma sonucunda, kuru ve sulu kosullar altinda ana¢ ve Fi1 melez
kombinasyonlarina ait tarimsal ve teknolojik 6zelliklere iliskin degerler elde edilmis olacaktir.
Buradan anagclara iliskin genel uyum yetenekleri ve F1 melez kombinasyonlarina ait ozel
uyum yetenekleri ve heterosis degerleri hesaplanarak kurak kosullarda minimum verim ve
kalite kaybi gerceklesen melez kombinasyonlar Gstiin kombinasyon olarak belirlenecektir.

Anahtar kelimeler: Pamuk, Kuraklik, Kitli verimi, Lif kalitesi
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Islah Calismalarinda Diallel Melezleme Uygulamalarinin Onemi

Tugbanur SARI*, Mustafa YILDIRIM*
*Kahramanmaras Siitgii imam Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarla Bitkileri B6limii, Kahramanmaras/Tiirkiye

tugbanuursari.001@gmail.com

Ozet

Bitki 1slahi, tecriibe ve bilgi yaninda uzun zaman alan ve yliksek maliyet gerektiren bir bilim
dalidir. Melezleme 1slahi, bitki tiriine bagh olmakla birlikte 8-10 yillik bir zaman dilimini
almaktadir. Ayrica, melezleme islahi ile gelistirilen materyallerden cesit cikarma garantisi de
yoktur. Tesadifi secilen ebeveynler ile yapilan melezlemelerin sonucu da sansa bagh
olacaktir. Bu bakimdan, islah hedefi dogrultusunda sonuca gidecek ebeveynleri bilingli olarak
segmek gerekir. Ebeveynlerin hedeflenen 6zellikler agisindan kombinasyon yeteneklerinin
onceden belirlenmesi igin diallel melezleme ydntemi kullanilir. Diallel melezleme islemi,
ebeveynlerin melezlemelerde tekrarlanma diizeyine ve g¢aprazlama sekline gore farkh
isimler alir. Bunlar tam-diallel, yarim-diallel, resiprokal veya dizi analizi seklinde olabilir.
Diallel analiz yontemi, incelenen karakter agisindan her bir ebeveynin genel ve o0zel
kombinasyon yetenegi degerleri yaninda, kalitim derecesi ve gen etkilesimleri konusunda da
bize bilgi verir. Diallel melezleme sonugclarinin analizleri elle hesaplanabilecegi gibi diallel
analiz yazillm programlari da kullanilabilir. Diallel verilerin hesaplanmasindan 6nce 6n
varyans analizinin yapiliyor olmasi; denemenin hassasiyeti ve melez kombinasyonlari ile
ebeveynlerin birlikte kiyaslanmasi firsatini da verir. Sonug olarak, 1slah galismalarinda zaman
ve maliyet kaybini 6nlemek acisindan yapilacak melezlemelerde ebeveynlerin kombinasyon
yeteneklerinin belirlenmesi icin diallel melezleme c¢alismalari 6nem arz etmektedir.
Dolayisiyla, diallel analiz sonuglarina gore istenen 6zellik agisindan kombinasyon yetenegi
bilinen ebeveynlerin islahta bilingli olarak kullaniminin 6ni acilmis olacaktir.

Anahtar kelimeler: Islah, diallel, melezleme, kombinasyon yetenegi, kalitim
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Hacihaliloglu Kayisi (Prunus armeniaca) Cesidinin Tim Kloroplast Genom
Analizi

Saffet TEBER*, Kahraman GURCAN**
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Ozet

Bitki kloroplast genomu oldukca korunmus olup evrimsel ve sistematik arastirmalar icin
faydali polimorfizim kaynagi olusturmaktadir. Halihazirda yeni nesil dizileme (NGS) sistemleri
ile sayisiz tim kloroplast genomu dizilenmistir. Ancak kayisinin kiltir tari olan Prunus
armeniaca’da daha 6nceden rapor edilen tim kloroplast genomu bulunmamaktadir. Bu
amagla, Turkiye’nin en énemli kurutmalik gesidi olan ‘Hacihalilogu’ kayisisinda TruSeq DNA
kitleri kullanilarak c¢ift uclu kitliphane olusturulmus ve Illumina NextSeq 550 (Erciyes
Universitesi Genom ve Kok Hiicre Merkezi) platformu kullanilarak, 150 bp uzunlugunda
okumalar yapilmistir. Toplamda 308,939,342 okumadan 46,649,840,642 baz nikleotid elde
edilmistir. Geneious algoritmasi kullanilarak phredQ > 20, Uzunluk > 50 kalitesindeki
okumalar, Prunus mume kloroplast referans genomu (KF765450) ile eslestirilmis, toplam
DNA iginden kloroplast pargalari gikartilmistir. Kloroplast pargalari Velvet 1.2.10 (Zerbino ve
Birney, 2008) yazilimi kullanilarak de novo olarak birlestirmis, 158,267bp buyuklGgini
kloroplast genomu elde edilmistir. Kloroplast genomu anotasyonu GeSeq programi
kullanilarak gerceklestirilmis, toplam gen sayisi 132 olarak tahmin edilmistir. 87 adet protein
kodlayan bolge (CDS), 38 adet tRNA ve 12 adet rRNA bolgesi tespit edilmistir. Kloroplast
genomunda Gramene SSR Tool yazilimi kullanilarak tekrar sayisi 5 (zerinde 13 tane
dintkleotid, 3 adet trintkleotid mikrosatalit lokusu bulunmustur. Ayrica tekrar sayisi 4+4
olup aralarinda 20’den daha az nikleotid olan 9 bilesik dinikleoitd mikrosatalit lokusu
belirlenmistir. Burada rapor edilen ‘Hacihaliloglu’ kayisi kloroplast genomunun mevcudiyeti,
Prunus cinsinin genetik cesitliligi, taksonomisi ve filogenetik evrimi ile ilgili kapsamh
calismalar icin degerli bir genetik kaynak olusturmaktadir. Ayrica, tespit edilen SSR lokuslari
bu cinsteki tirlerin filogenetik ve popilasyon c¢alismalariicin degerli molekiler kaynaktirlar.

Anahtar Kelimeler: Prunus, molekiler genetik, 1slah, yeni nesil dizileme (NGS)

18
25-26 Nisan 2018


mailto:saffetteber@gmail.com

L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

Herbisitlere Karsi Direngli innovator Patates Cesidinin Gelistirilmesi

ilhom RAHAMKULOV*, Allah BAKHSH*

*Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi Boélimii,
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ilhom.raham@gmail.com

Ozet

Transgenik bitkilerin gelistirilmesi ile son 20 yilda bircok bitkiye cesitli 0Ozelliklerin
kazandirilmasi amaglanmaktadir. Yapilan ¢alismalar arasinda en yaygin olani herbisitlere
karsi direncli transgenik bitkilerin gelistirilmesidir. Herbisitler, diger bitkilerde oldugu gibi
patates bitkisinde de verimi olumsuz yénde etkilemektedir. Bu calismada, innovator patates
cesidine (Solanum tuberasum L.) CP4-EPSPS geni Agrobacterium tumefaciens araciligiyla
aktarilmistir. Gen transformasyonunda LBA4404 A. tumafaciens hatti, vektor olarak
pCAMHE-EPSPS plazmidi kullanilmistir. CP4-EPSPS geninin promotérii pCAMBIA-1301
plazmidinde olan CaMV-35S promotorii ile “inovator” patates bitkisinin yaprak ve bogum
aralarina transformasyon yapilmistir. Transgenik aday bitkilerin se¢iminde plazmidin T-DNA
bolgesinde bulunan gusA geni bitkiye transforme oldugundan histokimyasal GUS analizi ile
belirlenmistir. Bu transgenik bitkilerden alinan 6rnekler ile DNA izolasyonu yapilmigtir. gusA
geni ve CP4-EPSPS genine spesifik primerler kullanilarak PCR yontemiyle dogrulanmistir.
Transformasyonu gergeklestirilen CP4-EPSPSP geninin protein analizi yapilmistir. Transgenik
bitkilere N-(Phosphonomethyl) glycine glifosat potasyum sprey sonucu dayanikli gesitler
hayatta kalmistir. Gelistirilmis “innovator” patates cesidi herbisitlere karsi direngli hale
getirilmistir. Yapilan bu galisma ile dGnemli bir besin kaynagi olan patateste, yabanci otlardan
ve onlara karsi uygulanan herbisitlerden kaynaklanan kayiplarin dntline gecilebilir.

Anahtar kelimeler: Patates (Solanum tuberasum L.), herbisit, Agrobacterium tumafaciens,
transgenik bitkiler
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Yerel Kayisi (Prunus armeniaca) Popiilasyonlarinda plum pox viriisii
Dayaniklihigi ve Kendine Uyusmazlhigin Molekiiler Markorler ile Belirlenmesi

Necati CETINSAG, Onur CANBULAT, Muhammed Ali KOSE, Saffet TEBER, Feyyat CAYMAZ, Kahraman GURCAN
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Ozet

Kayisi (Prunus armeniaca) sosyal ve ekonomik acidan Turkiye’de énemli bir meyve turaddr.
Calismada, 192 kayisi agacinda kendine uyusmazlik ve plum pox virlisii (Sarka hastaligi)
dayaniklilik lokuslari molekiiler markérlerle incelenmistir. Ornekler; Adiyaman(30),
Ankara(2), Bitlis(3), Edirne(23), istanbul(7), Kirikkale(3), Kirklareli(45), Konya(11),
Tekirdag(50), Urfa(18) il Merkezlerinden, ilcelerinden ve kdylerinden alinmistir. Orneklerden
DNA izolasyonu vyapildiktan sonra kendine uyusmazliktan sorumlu S allelerini, kendine
uyusurluktan sorumlu Sc allelini belirlemek icin S-RNaz, SFB genlerine spesifik 4 primer cifti
(SRc-F ve SRc-R, EM-PC2consFD, EM-PC3consRD, AprSC8-R, PaConsl-F, AprFBC8-F ve
AprFBC8-R) kullanilarak PCR yapilmistir. S-RNase geninin ilk intronunda allel uzunluklarini
tam belirlemek icin fragman analizi yapilmistir. Diger ¢ lokusda ise PCR uriinleri agoroz jelde
kosturularak kodlanmistir. Avrupa kayisilarinda tanimlanan 21 S allelinden, Trakya
Bolgesinden aldigimiz 6rneklerde; SC(%40), S8(%9), S2(%9), S6(%9), S13(%9), S7(%6), S3(%4),
S11(%4), S9(%2), S12(%2), S19(%2), S20(%1) olmak lzere 12 S alleli belirlenmistir. Ancak
allelerin %3’u 6zglin olup, Avrupa S alleli siniflandirmasi disinda kalmistir. Urfa, Adiyaman
bolgelerindeki orneklerimizde ise; S9(%23), S19(%15), S13(%13), S8(%12), S7(%9), S3(%7),
S2(%6), S11(%5), S12(%3), S6(%2), S20(%2) olmak lizere 11 allel belirlenmistir. Bu grupta ise
allerin %3’0 Avrupa kayisilarinda belirlenen 21 S allelinden farkh ¢ikmistir. Sonuclar, Trakya
kayisilarinda kendine uyusurlugu kodlayan SC ve oncil SC alleli olan S8’in yiksek oranda
oldugunu, Anadolu 6rneklerinde ise SC allelinin olmadigi tespit edilmistir. Kayisi molekiler
haritasinda 1. Baglanti grubunun (LG1) Ust kolunda yer alan PPVres olarak adlandirilan
lokusun, Stark Early Orange (SEQ) / Harlayne tipi PPV dayanikhligin % 70'ini kodladig
bulunmustur. PPVres ile baglantili Gic SSR markori (PGS1.21 PGS1.23 ve PGS1.24) daha 6nce
kesfedilmistir (Soriano ve digerleri, 2012). SEO / Harlayne tipi PPV dayaniklilig belirlemek igin
yerel kayisilarimiz, Gi¢ SSR markoérid ve ZP002 (Decroocq ve ark., 2014) olarak adlandirilan
markor ile taranmistir. Allel boylari fragman analizi yapilarak elde edilmistir. Sonug olarak
orneklerde, PPVres lokusu ile baglantili markorlerin Tirkiye kayisi popilasyonlarinda
bulunmadigl gorilmustur.

Anahtar Kelimeler: Genetik cesitlilik, Prunus, molekiler karakterizasyon, islah
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Verimli Hilal Bolgesinden Toplanmis Olan Yabani Gernik (Triticum dicoccoides)
Genotiplerinin Agro-Morfolojik Ozelliklerini Berlirlenmesi

Esra CAKIR, Emine BOLAT, Ugur SESSIZ, Mehmet Alper GOKCE, Hakan OZKAN

Cukurova Universitesi Ziraat Fakiiltesi, Tarla Bitkileri B&liimii, 01330 ADANA
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Ozet

Dilinyada bugday uretim ve verimliligini sinirlayan en énemli faktoriin abiyotit ve biyotik stres
faktorler oldugu bilinmektedir. Ozellikle bu stres faktérlerine dayanikliligi saglayan yeni gen
kaynaklarina ihtiya¢ vardir. Yabani gernik bugday (7. dicoccoides), bugday islahinda bu
amagla kullanilabilecek en 6nemli yabani gen kaynagidir. Bu ¢alismanin amaci; Verimli Hilal
kusagi icinde bulunan farkh tlkelerden temin edilmis olan 250 adet yabani gernik genotipleri
Cukurova Universitesi Arastirma ve Uygulama alaninda iki tekerriirlii olarak ekilmistir. Bu tek
yillik galismada, basaklanma glin sayisi, giceklenme gtin sayisi, bitki boyu, bayrak yaprak ayasi
eni, bayrak yaprak ayasi boyu, bayrak yapragi alani, ¢iplak Gst bogum arasi uzunlugu, bayrak
yapragin klorofil icerigi, basak sayisi, basak uzunlugu, basakta basakg¢ik sayisi, yabani gernik
bugday (T. dicoccoides) popiilasyonlarinda yer alan karakterler incelenmistir. Yuratilen
calisma sonunda; hem genotipler hem de genotiplerinin orjinlerine gore incelenen ozellikler
bakimindan genetik varyasyonun oldugu belirlenmistir. Calisma sonucunda elde edilen
veriler kullanilarak ileride farkh amaclar icin kullanilacak NAM popilasyonlarinin
gelistirilmesine baslanmistir.

Anahtar Kelimeler: Verimli hilal, bugday, stres
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Pamukta Verticillium Solgunlugu Hastaligina Dayanikh F; Melez
Kombinasyonlarinin Gelistirilmesi

Nazh AYBAR¥*, Yasar AKISCAN**

*Mustafa Kemal Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Tarla Bitkileri Anabilim Dali, Hatay\Tiirkiye
**Mustafa Kemal Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarla Bitkileri B6limi, Hatay\Tiirkiye
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Ozet

Pamuk bitkisinde bulyuk verim kayiplarina neden olan Verticillium solgunlugu hastaliginin
pamuk Gretiminin yapildigl genis alanlarda herhangi bir kimyasal micadelesi yoktur.
Hastalikla micadelede en etkili yol dayanikl cesit elde etmek ve bu dayanikh cesitlerin
gelistirilerek Gretime alinmasidir. Calismada, 2016-2017 yillarinda Verticillium solgunluguna
karsi dayanikh genotipler elde etmek amaciyla Amik Ovasi kosullarinda yuratdlmustar.
Calismada, Verticillium solgunlugu hastaligina dayanikhligin yaninda farkh 6zellikler (ktli
verimi, lif kalitesi, circir randimani vs.) yoninden Gstin olan 6 pamuk genotipi ve bunlarin
Yarim Diallel melez yontemi uyarinca olusturulan 15 melez kombinasyonu materyal olarak
kullanilmistir. Calismanin birinci yilinda (2016) denemeye alinan genotipler, her melez
kombinasyon ve kendilenen anac icin 10 metre uzunlugunda 1’er sira olacak sekilde parseller
olusturulmus ve 15 giin ara ile 2 melez bahgesi kurulmustur. Melezleme islemi,
ciceklenmenin baslangicindan ciceklenme donemi sonuna kadar bir sonraki glin acacak olan
ciceklerin 6gleden sonra 14:30-18:00 saatleri arasinda emaskilasyon yapilip, takip eden
glinin sabah saatlerinde polenlerin patlamasina takiben (9:00-12:00 saatleri arasinda)
tozlanma yapilarak gergeklestirilmistir. Anaglara iliskin parsellerde ise gicekler izole edilerek
kendileme yapilmistir. Melezleme islemi yapilan ve kendilenen gigekler etiketlenerek normal
gelisim seyrine birakilmistir. Boylelikle, ikinci yil ¢galismalari igin gerekli miktarda F1 ve anag
genotiplere iliskin kendilenmis tohum elde edilmistir. ikinci yil (2017) ¢alismalari kapsaminda
15 F1 melez kombinasyonuna iliskin tohumlar, anaclari ile birlikte tek sirali 10 m
uzunlugundaki parsellere 3 tekkirli olarak Tesadiif Bloklari Deneme Deseni uyarinca
ekilmistir. Genotiplerin Verticillium solgunlugu hastaligina dayaniklilik durumlarini belirlemek
amaciyla, T1 patotipine iliskin spor sollisyonu laboratuvar kosullarinda hazirlanarak bitkiler
yaklasik 25-30 cm boya ulastiklarinda govdeye inokulasyon teknigi uyarinca uygulanmis
sonrasinda bitkiler normal gelisim seyrine birakilmistir. Hasat doneminde denemeye alinan
genotiplerin 0-4 skalasi kullanilarak yaprak ve govde semptomlarina gére hastalik indeksleri
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hesaplanmistir. Boylelikle genotiplere iliskin olarak anilan hastaliga dayanikhlik durumlari ile

hastalik yoniinden anaglarin genel, F1 melez kombinasyonlarinin ise 6zel uyum yetenekleri
belirlenmistir.

Anahtar kelimeler: Pamuk, Yarim Diallel, Verticillium Solgunlugu Hastaligi, T1 Patotipi
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Korunga Genetik Kaynaklarinin Flow Sitometri ile Karakterizasyonu

Buket SAHIN*, Elbi Cansu YILMAZ*, Seda OZER*, Nazli ULUTAS*, Giilru YUCEL**, Taner GUVENIR*, Giilsemin
SAVAS TUNA*** Metin TUNA*
*Namik Kemal Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarla Bitkileri B6limii, Tekirdag
**Namik Kemal Universitesi, Fen Edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji Béliimii, Tekirdag

***Milli Egitim Bakanligi, Tekirdag Anadolu Lisesi, Tekirdag
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Ozet

Korunga (Onobrychissativa L.) (ilkemizin en dnemli ¢cok yillik baklagil yem bitkilerinden biridir.
Bitki 10 metre derinlige kadar inebilen kok sistemiyle topragi islah etme 6zelligine sahip olup,
soguga ve kuraga oldukca dayaniklidir. Bu 6zelligi nedeniyle yoncanin yetismedigi kirag
bolgelerin vazgecilmez bitkisidir. Yonca ve diger bazi baklagillerin hayvanlarda sebep oldugu
sisme sorunu korungada goézlenmez. Hayvanlar tarafindan yoncaya gore daha fazla tercih
edilir ve besleme degeri yiksektir. Tim bu iyi 6zelliklerine ilave olarak korunganin arilar igin
cok degerli bir polen ve nectar kaynagi oldugu ve hayvanlarda gozlenen bazi sindirim sistemi
problemlerine iyi geldigi de bilinmektedir.Bu calismanin amaci boélimimuzde ydiritilen
korunga islah programinda kullanmak Uzere yurt disi kaynaklardan (gene bankasi) temin
edilmis olan korunga genetik kaynak koleksiyonunu olusturan,ve yaklasik 20 tiire ait 200
aksesyonun 2C ortalama cekirdek DNA iceriklerini flow sitometri ile ilk defa belirlemek ve
elde edilen bilgiyi aksesyonlarin ploidy dizeylerini saptamak, etiket bilgilerini teyit etmek ve
safiyetleri hakkinda bilgi sahibi olmak icin kullanmaktir. Calismadan elde edilen sonuclara
gore korunga tirlerinin ortalama 2C cekirdek DNA icerikleri 2.70 pg ile 0.70pg arasinda
degistigi belirlenmistir. Cekirdek DNA icerigi degerleri ile aksesyonlarin kromozom sayilari
iliskilendirildiginde aksesyonlarin bazilarinin diploid iken bazilarinin tetraploid oldugu
bununla birlikte diploidlerde kromozom sayisinin 2n = 14 ile 2n= 16 arasinda degisim
gosterdigi saptanmistir. Calisma kapsaminda elde edilmis olan sonuclar daha énce mevcut
olmadigi igin korunga genomlarinin yapisi hakkinda yeni bilgiler saglayarak literatirde
mevcut olan bir boslugun doldurulmasina katki saglayacak ve bu materyalleri kullanacak olan
arastiricilarin islerini kolaylagtiracaktir.

Anahtar kelimeler: Onobrychis, genome, flowsitometri, cekirdek DNA analizi, ploidy
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Goji berry 'de in vitro Bitki Rejenerasyon Protokoliiniin Olusturulmasi

Onur CANBULAT, Necati CETINSAG, Muhammed Ali KOSE, Saffet TEBER, Feyyat CAYMAZ, Kahraman GURCAN
Erciyes Universitesi Betiil Ziya Eren Genom ve Kok Hiicre Merkezi Kayseri/ Tiirkiye
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Ozet

Goji berry solanaceae familyasina ait olan ¢ok yillik bir bitki olup, Cin, Kanada, Amerika ve
Orta Dogu ulkelerinde uzun yillardir yetistirilmektedir. Yiiksek antioksidan 6zelligi ile gojiberi
Tirkiye'de de son yillarda pazar bulmus ve yetistiriimeye baslanmistir. Bu ¢alismada, doku
kiltlrtu yoluyla Goji beri de slirglin ¢ogaltimi, yapraktan rejenerasyon ve koéklendirme
calisilmistir. Bitkisel materyal olarak Lycium ruthenicum (Siyah) ve Lycium chinense (Chinese)
turlerinden birer genotip, Lycium barbarum I. (yaygin gojiberi) tiirinden ekonomik olarak
yogun vyetistiriciligi yapilan “Lifeberry”, “Sweet Lifeberry” ve “Big Lifeberry” cesitleri
kullanilmistir. Literatiirde bu g gesit icin sirasiyla “Ning Qi No.1” (NQ1), “Ning-qi No.2” (NQ2) ve
“Ning-qi No.3” (NQ3) isimleri de kullanilmaktadir. Hem siirglin kiltiri ve hem de
rejenerasyon icin MS (Murashige ve Skoog) besin ortaminda BAP (benzil amino purin)’in
farkli konsantrasyonlari (0.00, 0.10, 0.20, 0.30, ve 0.40 puM /L ) uygulanmistir. 16 saat
aydinlik, 8 saat karanlik ve 25 + 2°C sicaklikta eksplantlar kiltire alinmistir.  Tim
uygulamalarda sirgiin gelisimi ylzde yiz gerceklesmistir. Kardeslenme miktari 0.30 ve 0.40
UM /L konsantraysonlarda yiiksek olsa da bu konstantrasyonlarda vitrifikasyon sorunu
gozlenmistir. Rejenerasyon denemesinde in vitro stirgiin yapraklari kullaniimis ve 0.40 uM /L
konsantrasyonda siyah gojiberi yaprak eksplantlarinin %75’inde, NQ.2 eksplantlarinin ise
%5’inde adventif sirgiin  gelismistir. Koklendirme icin 0.00, 0.05 ve 0.10 puM/L
konsantrasyonlar denenmis, Tim genotiplerde BAP eklenmeyen MS ortaminin yogun kdk
olusumu igin yeterli oldugu tespit edilmistir.

Anahtar kelimeler: Goji berry (Lycium barbarum |.), Lycium ruthenicum(Siyah), Lycium
chinense(Chinese)

25
25-26 Nisan 2018


mailto:onurcanbulat38@gmail.com

L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

Yiiksek Sicakliga Toleransh Patates Genotiplerinin Doku Kiiltiirii Kosullarinda
Belirlenmesi

Seher OMEZLi*, Ozlem GUNDOGDU ERKiN*
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Ozet

Patates, ylksek verimli ve yumrularinin karbonhidrat, protein, vitamin ve mineral igerigi
bakimindan ylksek besleme degerine sahip olmasi nedeniyle, yetersiz beslenmeyle
miicadelede baslica gida olarak nitelendirilmektedir. Cogu patates ¢esidinin iliman iklim
bolgelerinde 1slah edilmis olmasi sebebiyle, 1hman iklim bodlgelerinde yiksek verim
olusturmaktadir. Ancak Turkiye’nin de yer aldigi, sicakliklarin yiiksek oldugu bircok lilkede
patates tarimi sulamaya dayali olarak yapilmaktadir. Bu gerekcelerle degisen her cevre
kosulunda patates uretiminin sirdurulebilirligi, gida givenligi ve toplumsal strdurilebilirlik
icin cok &nemlidir. iklim degisim tahminleri dogrultusunda, patates tariminin gelecegini
glivence altina almak icin hem gelismis hem de gelismekte olan Ulkelerde kullaniimak tzere
temel abiyotik stres etmenlerine toleransh patates cesitlerine acilen ihtiya¢c duyulmaktadir.
Son vyillarda patateste abiyotik stres calismalari artmis olsa da, arastirmalarin blyuk bir
cogunlugu kuraklik veya yiliksek sicaklik gibi tek bir abiyotik stres etmeni Uzerine
odaklanmistir. Bilimsel literatiir, kuraklik ve yiksek sicakligin patates icin 6nemli bir sorun
oldugunu ortaya koymakta fakat patatesin bu stres etmenlerine tepkisinin anlasilmasi
konusunda su anda sinirli bir bilgi birikimi mevcuttur. Bunun yaninda, islah programinda
kolay uygulanabilecek ve hizli sonug verecek giivenilir tarama yontemlerinin gelistirilmesine
acilen ihtiya¢ duyulmaktadir. Bitki i1slahi programlarinda seleksiyon amaglh olarak fizyolojik
karakterlerin kullanilmasi her ne kadar Umit var goriinse de, ¢cogu fizyolojik karakterlerin
Olgimi icin fazla isglici gerekmekte ve bitki sayisi fazla oldugunda uygulanabilirligi
zayiflamaktadir. Hatta ylksek sicaklik kosullarda verimle iliskili bazi fizyolojik karakterlerin
Olciimi pahalidir. Bu nedenle Ol¢climi kolay olan tarama yontemlerinin acilen belirlenmesi
gerekmektedir. Sonug olarak, 6nerilen projenin amaci; yiiksek sicakliga toleransl patates
genotiplerin belirlenmesi icin 1slah programinda kullanilabilecek doku kilttrd kosullarinda bir
tarama yonteminin gelistirilmesidir.

Anahtar kelimeler: Patates, yliksek sicaklik, tarama yontemi, doku kiltird, 1slah
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Tiirkiyede Yetistirilen Yerel Pamuk Cesitlerinin Genetik Transformasyon
Calismalarinda Segme Amaciyla Optimum Glufosinat Amonyum
Konsantrasyonun Saptanmasi

Esra DURU, Nurefsan CIRIK, Allah BAKHSH
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Ozet

Transgenik teknolojinin tarimsal alanda gelismesiyle birlikte bécek ve yabanci ot éldirici
kimyasallara karsi direncli mahsil cesitliligi dizenli bir sekilde artmistir. Herbisit direncli
ekinler ticari bir sekilde 1995’ten beri yetistirilmektedir. Yabani otlar pamuk Uretiminde
%30’dan daha fazla kayba yol agmaktadir. Herbisitlere direncli ekinlerin yetistiriimesi verimin
blylk olglide artmasina olanak saglamaktadir. Bitki genomuna herbisite direngli nitelik
kazandirmak icin, bitki secilebilir isaretleyicinin optimize konsantrasyonu in vitro deneyler
icin on kosuldur. Bu c¢alisma pamugun optimal glufosinat amonyum konsantrasyonunu
arastirmak icin yapilmistir. Pamuk Ozbek-100 ve GSN-12 cesitlerinin yaprak ornekleri
standart blyliime kosullarinda iki haftalik kontrol ile birlikte 0,5 mg/L, 1,0 mg/L, 1,5 mg/L,
2,0 mg/L 2,5 mg/L, 5,0 mg/L konsantrasyonlarda glufosinat amonyum MS ortamina kultire
alinmistir. iki hafta kiltir siiresi sonunda , Ozbek-100 cesidinden kontrol olarak seleksiyon
kiltlrlerde yapraklar saglikh bir bliyime gosterirken, artan konsantrasyonla dogru orantil
sekilde yapraklarda belirgin kararmalar ve nekroz gézlenmistir. Ozbek-100 cesidinin genetik
transformasyon calismalari icin uygun glufosinat amonyum konsantrasyonunun 1,0 mg/L ve
1,5 mg/L arasindaki degerlerde oldugu saptanmistir. Benzer sekilde kontrol ortamlarda, GSN-
12 gesidinde kontrol ortaminda kiiltlrlenen yapraklar yesilligini ve tazeligini korumuslardir.
Glufosinat amonyum iceren MS ortaminda kiltlrlenen yapraklarda artan konsantrasyon ile
birlikte kloroz ve nekroz ayni anda go6zlemlenmistir. GSN-12 ¢esidinin genetik
transformasyon calismalari icin uygun glufosinat amonyum konsantrasyonunun 0 ve 0.5
mg/L degerleri arasinda oldugu saptanmistir.

Anahtar Kelimeler: herbisit, in vitro, nekroz, kloroz, gen transferi
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Kiiltiirel miras eksi karadut (Morus nigra) agacglarinin kesfe ve molekiiler
karakterizasyonlar

Feyyaz CAYMAZ*, Necati CETINSAG, Kahraman GURCAN

Erciyes Universitesi Betiil Ziya Eren Genom ve K6k Hiicre Merkezi, Kayseri, Tiirkiye
Erciyes Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarimsal Biyoteknoloji B6limdi, Kayseri, Tiirkiye
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Ozet

Eksi karadut (Morus nigra) Moraceae ailesinde yer alip, diploid kromozom sayisi inanilmaz
bir sekilde 2n=308'dir. liman iklim kusagina adapte olan siyah dutun anavatani tam olarak
bilinmemekle beraber Mezapotamya ve iran bélgesi oldugu belirtilir. Tirkiye’de énemli bir
genetik merkezidir. Son yillarda yapilan karadut ¢alismalarinin bircogu Tirkiye’den ¢ikmakta
olup, iranin eksi karadut potansiyeli bilinmemektedir. Bazi makalelerde Tiirkiye’de eksi
karadutun ¢ok oldugunu belirtilse de, rapor edilen degerler, Tirkiye’de degerli eksi karadut
agacinin ¢ok az oldugunu, belki de 400-500 adeti ge¢meyecegini gostermektedir. Bu
calismada oncelikle Kayseri’de ki Cumhuriyet 6ncesinden kalma eski tas evlerin bahce ve
baglarinda glinimiize kadar korunmus eksi karadutlar aranmistir. Kimisi anitsal olmus, yaslari
kimse tarafindan bilinmeyen ama en az 200-300 yillik oldugu tahmin edilen 38 adet devasa
karadut agaci bulunmustur. Asirlik agaclar Cumhuriyet 6ncesi yerlesim yerleri olan Talas,
Erkilet, Hisarcik, Hacilar, Gesi, Efkere, Endurlik, ve Tashan’da bulunmustur. Bir sonraki
asamada 38 adet eksi karadut, ve 10 adet Morus alba tirine ait beyaz ve siyah dut
genotipinde akrabalk iliskileri 10 adet polimorfik SSR (basit sekans tekrarlari) lokusu
taranarak calisilmistir. Floresan isaretli PCR Urlinleri ABI 3500 cihazi kullanilarak parga
analizine tabi tutulmus, 10 lokusta 52 allel tespit edilmistir. Beklenen heterozigotluk (He),
gozlenen heterozigotluk (Ho) ve PIC (Polymophisim information content) degerleri sirasiyla
0.61, 0.86, ve 0,54 bulunmustur. Kayseri'de eksi karadutun asi veya daldirma yontemi ile
vegetatif olarak c¢ogaltildiklari bilinmektedir. Buna ragmen, molekiiler polimorfizim,
Kayseri'de yetisen tim eksi karadutlarin birbirinin klonu olmadigini, oldukca fazla sayida
0zglin genotipin oldugunu gostermistir. UPGM (Unweighted Pair Group Method with
Arithmetic Mean) kiimeleme analizinde genotiplerin bir kismi birbirine benzer bulunurken,
ilging olarak bazi eksi karadutlar, beyaz dutlar (Morus alba) ile ayni grupta yer almistir. Bu
durum daha fazla lokus kullanarak bu olgunun detayli calisiimasi gerektigini isaret
etmektedir. Tarihi eksi karadut agaclarinin sayilarinin her gecen giin ¢cok azaldigi g6z éniinde
tutuldugunda kesfedilen 06zgiin genotiplerin 1slah calismalari icin 6nemli oldugu
gorulmektedir.

Anahtar Kelimeler: Genetik gesitlilik, basit sekans tekrarlari (SSR), mikrosatellite
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Pakistan Kayisilari (Prunus armeniaca) S lokusu allelerinin Tiirkiye kayisilari ile
karsilastirilmasi

Muhammed Ali KOSE, Necati CETINSAG, Kahraman GURCAN
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Kayisi (Prunus armeniaca), bir erkek determinant (F-box proteinleri; SFB'ler) ve bir disi
determinant (ribontkleaz, S-RNaz) olmak {zere, cok lokuslu ve c¢ok alleli kontrol
mekanizmasina sahip gametofitik kendine uyusmazlik (SI) sergiler. Avrupa kayisilarinda
toplamda 21 S-RNaz alleli tanimlanmis, bunlardan 20'si S1 — S20 kodlu olup kendine
uyusmazlik allelidir. Diger bir allel ise kendine uyusurluk (SC) igin tanimlanmistir. SC
haplotipinin, SF8 genine 358 bp'lik DNA pargasi eklenmesiyle olusan bir erkek determinant
mutanti oldugu belirlenmistir. Pakistan Hunza vadisi c¢ok degerli kurutmalik kayisi
genotiplerine ev sahipligi yapmaktadir. Bu calismada Hunza vadisinde yetisen 63 kayisi
genotipinin Sl allellerini ve kendine uyusurluktan sorumlu SC allelini belirlemek icin S-RNaz
ve SFB genlerine spesifik 4 primer cifti (SRc-F ve SRc-R, EM-PC2consFD ve EM-PC3consRD,
AprSC8-R ve PaConsl-F, AprFBC8-F ve AprFBC8-R) kullanilarak PCR yapilmistir. S-RNase
geninin ilk intronunda allel uzunluklarini tam belirlemek icin fragman analizi
gerceklestirilmistir. Diger ¢ lokusda ise PCR Urlnleri direk agoroz jelde kosturularak
kodlanmistir. Ayni sekilde Erciyes Universitesi Biyoteknoloji Bélimi Kayisi Koleksiyon
parselinde bulunan 241 ¢esit ve tipin S lokusu molekiler olarak belirlenmistir. Sonug olarak,
241 Turkiye kayisi genotipinde 13 farkh S alleli tespit edilmis [ SC (%16), S2 (%10), S3 (%10),
S6 (%7), S7 (%10), S8 (%11), S9 (%7), S11 (%5), S12 (%5), S13 (%7) , S19 (%3), S20 (%3) ve S22
( %1)], S allellerinin % 5’i ise Avrupa kayisilarinda tanimlanan 20 adet S allelinden farkl
oldugu icin tanimlanamamistir. Pakistan kayisilarinda ise S2 (%16), S3 (%6), S6 (%9), S7 (%2),
S9 (%19), S12 (%25), S13 (%6) ve S20 (%4) toplamda 8 farkli S alleli belirlenmis, % 13’niin ise
S alleli tanimlanamamuistir. Tirkiye ve Pakistan kayisi genotiplerinin bir ¢ok ortak S allelini
bulundurduklari belirlenmistir. Avrupa kaysilarinin kendine uyusur olduklar, Turkiye
kayisilarinin ise uyusmazlik ve uyusurluk allellerinin tasidigl da literatlirde rapor edilmistir.
Bununla beraber Pakistan kayisilarinin SC allelini tasimadigi ilk defa bu calisma ile rapor
edilmektedir. Elde edilen sonuglar Tirkiye ve Pakistan kayisilari arasinda vyapilacak
melezlenme ve islah ¢alismalarinda kullanilacaktir.
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Anahatar Kelimeler: Genetik cesitlilik, kendine uyusmazlik (Self Incompatibility), kendine

uyusurluk (Self compatibility).
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Mercimek’te (Lens culinaris M.) AG/AC Tekrarlari ile Zenginlestirilmis
Kutiiphanelerin Farkli Tekrarlar ile Taranarak Yeni SSR Markorlerin
Gelistirilmesi

Sehriban DEMIR*, Melike BAKIR*
*Erciyes Universitesi, Seyrani Ziraat Fakiiltesi, Tarimsal Biyoteknoloji Boliimii Kayseri/Tiirkiye

shrbn_@hotmail.com

Ozet

SSRs (Simple Sequence Repeats) markorler, DNA markorleri arasinda oldukca dnemli bir yere
sahiptirler ve genetik ve genomik calismalarda yaygin olarak kullanilmaktadirlar. icerdigi
yuksek protein orani (%28) ile insan beslenmesi agisindan oldukga énemli bir protein kaynagi
olan mercimekte (Lens culinaris Medik.) gelistirilen SSRs markorlerin azhigl, genetik ve
genomik analizlerin yapilmasi igin yetersiz kalmistir. Bu galismada, Lens culinaris cv Kafkas.
cesidi kullanilarak AC ve AG tekrarlarinca olusturulan zenginlestirilmis kiitiiphanalere ait 288
klon TG ve TC primerleri ile taranarak ek olarak yeni 15 adet SSR markoéri gelistirilmistir.
Gelistirilen primerlerin polimorfizm analizleri 23 yerli kiltur gesidi kullanilarak test edilmistir.
Yeni gelistirilen bu SSR markérler, genotiplerin tanimlanmasi, germplasm muhafazasi,
molekdler islah arastirmalari, genetik gesitlilik ve populasyon genetigi ¢calismalari igin oldukga
kullanigli ve yararl olacaktir.

Anahtar Kelimeler: Lens culinaris Medik., Mercimek, Microsatellitler, SSRs
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Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi
1. Poster — Ozgiir Altundas, Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Bitki Islahinin Onemi ve Islah Tekniklerin Gelistirilmesi

Ozgiir ALTUNDAS

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Mihendisligi BSlimdi,
Nigde/Turkiye

ozguraltundas.2@gmail.com

Ozet

Islah: Dogada birlikte bulunmasi mimkiin olmayan bazi 06zelliklerin karisiminin, belirli bitki
cesitlerinde toplanmasini saglayan dogal secilimin yerine bitki islahgilar tarafindan suni secilimin
konulmasidir. En basit sekliyle i1slah belli anaglarin ¢aprazlanmasi ve atanin secilmesi ya da
terkedilmesidir. Burada ki temel amag daha kisa siirede istenilen 6zelliklere sahip bitkiye ulasmaktir.
Islah ¢alismalarini gergeklestirebilmek Ust diizeyde 6grenme ve uygulama deneyimi istemektedir. Her
bir kiltlr bitkisi tlrinln 1slahinda ki amacin farkli olmasi bu g¢alismalari daha 6zel kilmakta ve
uzmanlik gerektirmektedir. Islah calismalari Griin verimi, zararlilara karsi direng, boy, cicek agma
zamani, tohum glcl, tohum boyutu, bakla basina tohum sayisi, hasat edilen Urliniin bilesimi veya
icerigi; yag, nisasta ve proteinin nispi oranlari gibi bircok 6zelligin incelenmesiyle en iyi ¢esidin elde
edilmesini amaglamaktadir. 2016 yili TiM verilerine gore tarim sektérii GSYH nin %7,1 gibi énemli bir
kismini olusturmaktadir. Bu miktarinin artirilmasi icin islah ¢calismalari hayati 6nem arz etmektedir. Bu
calisma islah programlarinin verimini artirmak icin kullanilabilecek katlamali haploidi, markor destekli
secim, mutasyon islahi ve apomiksi gibi 6nemli teknikleri agiklamaktadir. Bu sayede islah
¢alismalarinin verimliliginin artirilarak, tarimsal ekonominin bliyiimesi hedeflenmektedir.

Anahtar kelimeler: Bitki 1slahi, apomiksi, markor destekli secim, mutasyon islahi, katlamali haploidi

33
25-26 Nisan 2018


mailto:ozguraltundas.2@gmail.com

L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi
2. Poster — Nurefsan Cirik, Nigde Omer Halisdemir Universitesi

GDO'larin Genetik Cesitlilige Etkisi

Nurefsan CIRIK, Kibra YILDIZ

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi B&limdi,
Nigde/Turkiye

nurefsancirik@hotmail.com, kbr_yldz 97@hotmail.com

Ozet

Milyonlarca yillik bir birikimin sonucu olan, canlilarin genetiginin genis ¢esitliligi bugin
gordiigimiz bircok farkh canh popilasyonunun temel nedenidir. Genetik cesitlilik, farkli
cevre kosullarina adapte olmak ve neslin devamini saglamak agisindan biyik 6nem arz
etmektedir, zira genomlarda bulunan varyasyon, zor kosullara dayanacak olumlu 6zelliklere
sahip bir populasyonun devamini saglar. Ote yandan, popiilasyonda bulunan diisiik genetik
cesitlilik sebebiyle, degisen cevre kosullarina uyumu zorlastirdig gibi, devami konusunda da
problemler yaratabilir. DNA’nin kesfi ve onu takip eden siirecte gen mihendisligi
(rekombinant DNA teknolojisi) ¢calismalariyla DNA molekiliiniin farkli pargalari birlestirilerek
yeni ozellikler kazandirilmis organizmalar elde edilmeye baslandi. En yaygin kullanilan tanimi
ile GDO; “genetik malzemeyi, yani organizmanin DNA dizisinin ve yapisinin ¢aprazlama veya
dogal yeniden birlesme gibi dogal yollarin disinda, laboratuvarda degistirilmis insan disindaki
organizmalardir”. Diger bir ifadeyle GDO’lar; canlilarin mevcut gen dizilimlerinin
degistirilerek yeni Ozellikler kazandirilmasi ile elde edilen organizmalardir. GDO’larin ¢evre
Uzerinde olusturabilecegi en 6nemli risk olarak gorilen gen kacisi, genetigi degistirilmis bitki
polenlerinin rizgar, kus ve bocekler ile tasinarak diger ayni tir bitki ya da yabani bitkilere
gecmesidir. Gen kagisi ile diger tiirlere gecen genler, bu tirlerin 6zglin genetik 6zelliklerini
zamanla yitirmesine ve uzun vadede biyolojik cesitliligin ciddi sekilde azalmasi sonucunu
ortaya cikarmaktadir. Bu sorunun temelinde GDO’lu bitkilerin kiiltiiriinde gerekli 6nlemlerin
alinmamasindan kaynaklanmaktadir. Yapilan ¢alismalarla arastirmacilar genetik miihendisligi
hakkinda daha iyi bir anlayisa sahip olduklarindan, laboratuvar ortaminda canlilara genetik
modifikasyonlar getirerek evrimi atlamak mimkin hale gelmistir. Bu durum, genetik olarak
modifiye edilmis organizmalar, daha hizli mahsul Uretiminde, bécek direncinde katkida
bulunduklari igin avantajlidir. GDO'larin bu faydalarina ragmen, ihmaller sebebiyle olusan
riskler nedeniyle GDO'larin liretilmesi sonucu olusabilecek bazi riskleri almak gereklidir.

Anahtar kelimeler: Evrim, genetik gesitlilik, GDO
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3. Poster — Miige Doganer, Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Bitki Islahinda Doku Kiiltiirii Calismalarinda Viris ile Arindirma

Miige DOGANER

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Bitkisel Uretim ve Teknolojileri Bélimdi,
Nigde/Turkiye

mugel293@gmail.com

Ozet

Bu derlemede bitki 1slahinda doku kiltiiri calismalarinda virlisle enfekteli materyallerin
arindirilmasi ve saf bitkiler elde edilmesinde kullanilan yeni yontemler incelenmistir. Saglikli
Uretim materyalinin elde edilmesinde, virlisten ari oldugu bilinen bitkiler veya doku kdltiri
teknikleriyle virGsten arindirilan stok bitkilere gereksinim duyulmaktadir (Lizarraga et al.
1991).Bitki karantina ve tohum sertifikasyonunda kullanmak tzere yeni ve gelismis tekniklere
ihtiyac duyulmaktadir. Bunlardan biri olan meristem kiltlrl, izole edilen meristematik
dokunun virtisten ari tam bitkilere dondstirilmesi icin kullaniimaktadir (Sanchez et al. 1991).
Doku kiltiri ve termoterapi ile virlssiz bitki elde etmeye yonelik yapilan galismalar
sonucunda basarili sonuclar alindigi gértlmektedir. Slirglin ucu meristem in vitro kulttrler,
genetik stabiliteyi saglamasi nedeni ile tercih edilmektedir (NunezPalenius et al. 2006).
Sdrgln ucu-meristem kiltliri ve termoterapi yontemleri, saglkh bir iretim materyali elde
edilmesinde kullanilabilir. Bu yodntemlerle elde edilen Uretim materyallerine virls
testlemeleri de yapilmasi ayrica dnemlidir. Strgln ucu-meristem kiltirii ve termoterapi
uygulamalari ile saglikli, hastalik etmeninden temiz bir (iretim materyalinin elde edilmesi ve
bu materyalin hem Ulretimde hem de tliketimde kullaniimasi ulusal ekonomiye kayda deger
hizmet verecektir. Virlisten temiz ve virls testleri yapilmis olan tretim materyalleri dis
satimda llkemize bir ayricalik kazandiracak ise dncelikle bunu saglamak amacimiz olmahdir.

Anahtar kelimeler: meristem kultiird, virs, termoterapi
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4. Poster — Saime Buse Cavusoglu, Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Sorunlari DNA’sindan C6zen Yontem: CRISPR

Saime Buse GUVEN

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi B&limdi,
Nigde/Turkiye
sbuseguven@gmail.com

Ozet

Geriye donip bugline baktigimizda bazi seylerin farkina variyoruz. Diinya gelisiyor, insanlar
degisiyor, niufus katlanarak yikseliyor, talepler artiyor. Tamamen tiiketim toplumu haline
gelen insanlar sinirsiz istekleriyle doyumsuzlasiyor. Ureticiler her gecen giin yeni seyler
uretmek zorunda kaliyorlar ki en dnemlisi de beslenme ihtiyaci. Dlinyadaki var olan gidalarin
kaynaklari insanlarin tiketim hizina yetisemiyor. Daha fazla Uretmek yetmedigi gibi
tuketicinin istekleri de g6z onlinde bulunduruluyor. Seklinden rengine, tadindan vitaminine,
raf 6mriine kadar her sey dikkat edilerek tiiketiciye sunulmaya calisiliyor. Bu ylizden tiim bu
isteklere ve sorunlara karsilik biyoteknolojik yéntemlerle {iretim devreye giriyor ve gilinden
gline biyoteknolojik alanda g¢alismalar artiyor. Son olarak bilime damgasini vuran CRISPR
(duzenli araliklarla bolinmis palindromik tekrar kiimeleri) yontemi sorunlarin DNA'sina
inerek ¢6zim bulacagina inaniliyor. CRISPR / Cas9 sisteminin, bitkiler de dahil olmak Uzere
cesitli organizmalarda etkili bir sekilde hedeflenen gen dizenlemesine neden oldugu
gosterilmistir. Temelinde, CAs9 genomun belirli yerlerinden iki DNA iplik¢igini kesebilen
“molekiler bir makas” gorevi gorir. Boylece DNA pargalari eklenebilir veya cikarilabilir.
Rehber RNA (ing. guide RNA — gRNA) denilen bir RNA parcasi: Daha uzun bir RNA iskeletin
icindeki, 6nceden tasarlanmis kiiclik (yaklasik 20 bazlik) bir RNA diziliminden olusur. Uzun
RNA iskeleti DNA’ya baglanir ve onceden tasarlanmis dizilim Cas9’un genomun dogru
noktasina gitmesine rehberlik eder. Boylece Cas9 enzimi dogru yerleri keser. CRISPR iki temel
amaci vardir: 1- Dizglin calismayan ya da hastaliklara sebep olacak genlerin ve
islevsizlestirmek ve protein sentezini durdurmak. 2- Organizmaya yeni 6zellikler kazandiracak
genler eklemek ya da mevcut genlerin yerine daha saglikli, dayanikl, vb. istenilen 6zellikteki
genleri organizmaya embriyodan olmak Uzere yerlestirebilmek. Kullanim amaci sapmadiktan
sonra tuketicinin ihtiyaclarina ¢c6ziim bulacak etkili bir yontem.

Anahtar kelimeler: CRISPR, Biyoteknoloji, Genetik Mihendisligi, Bitki Islahi
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Sakayik (Paeoniamascula) Bitkisinin Tohum, Rizom Siirgiinlerle ve in vitro
Cogaltilmasi

ilyas KILINCER, Onur CANBULAT, Kahraman GURCAN

Erciyes Universitesi, Genom ve K6k Hiicre Merkezi, Talas, Kayseri
Erciyes Universitesi, Ziraat Fakultesi Tarimsal Biyoteknoloji Bollimu, Talas, Kayseri
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Ozet

Paeoniaceae familyasina ait olan ve (lkemizde bazi bdlgelerde dogal sartlarda yetisen
sakayik(Paeoniamascula), otsu veya odunsu bir govdeye sahip ve 60-80cm boylarinda, ¢ok
yillik bir bitkidir. Kesme cicekgilikte kullanilma potansiyeli olan oldukc¢a giizel cicekli bir sis
bitkisidir. Ayrica tibbi bitki olarak da degerlidir. Sakayik, yurtdisinda uzun yillardir profesyonel
olarak cogaltilirken, iilkemizde vyetistiriciligi ve ¢ogaltiimasi son yillarda baslamistir. insan
baskisi nedeniyle sakayigin dogal yayilis alani glin gectikce azalmaktadir. Bu genetik kaynagin
korunmasi gerekmektedir. Bu ¢alismada oOncelikle Kayseri Erciyes dagl taranmis ve
sakayiklarin dogal yayilis gosterdigi Ug¢ farkli bolge kesfedilmistir. Bu bolgelerin sakayigi
kullanilarak a) doku kiltiiri yolu ile in vitro mikrogogaltim, b) tohum ile generatif ¢cogaltim c)
rizomlari kullanarak vegatatif ¢ogaltim yontemlerinin ¢alisiimasi planlanmistir. Nihai hedef
sakayik bitkisinin ¢ogaltimini stabilize ederek ve bu bitkiyi kiltlrel kosullarda muntazam
olarak artirabilmektir. 2017 Temmuz-Agustos aylarinda, dogal yayilis alanlarinda tohumlar
toplanmus, farkh siirelerde sulfurik asit, GA3(Giberalik asit) ve kabuk asindirma uygulamalari
yapilmigtir. Sonra torf igerisine ekilmis, soguklama ihtiyacini gidermek igin +4°C’de 90 gin
bekletilmistir. Mart 2018’de ¢imlendirmek igin seraya tasinmistir. Ayni sekilde, 2017 Ekim-
Kasim ayinda toplanan rizomlar ayrilarak, saksilara dikilmis, vernelizasyon amaciyla +4°C’de
90 gin tutulmus, 2018 Mart ayinda seraya tasinmistir. Olusacak slirglin uclari in vitro
kosullarda sterilizasyonu yapildiktan sonra BA(benzyladenin), GA3(Giberalik asit) ve
NAA(Naftalen asetik asit) iceren ortamlarda (0,5 BA+ 1 GA,1 BA+ 1 GA,1BA +0,1 NAA+1
GA,1BA +0,1 NAA+1GA,2BA,1BA +0,5GA + 0,1 1AA,3 BA +0,3 GA +0,3 IBA mg/L) in vitro
kiltlre alinacaktir. Cogaltma yontemlerinin basari ile sonuglanmasi durumunda, dogal
genetik kaynaklari korunacak, kitlesel sakayik Gretimine olanak saglanacaktir.

Anahtar kelimeler: Sakayik, doku kiltlirli, mikrogogaltim, tohumla cogaltim, rizomdan
cogaltim
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6. Poster — Ugur Sessiz, Cukurova Universitesi

Farkli Orijinli Bazi Siyez Bugday (Triticum monococcum ssp. monococcum)
Genotiplerinin Morfolojik Karakterizasyonu

Ugur SESSIZ, ibrahim KARAHAN, Mehmet Alper GOKCE, Esra CAKIR, Hakan OZKAN

Cukurova Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarla bitkileri B6limii, Adana

hozkan@cu.edu.tr

Ozet

Siyez bugdayi, (Triticum monococcum L. ssp. monococcum) tarimin baslamasinda rol oynayan
onemli bir bitkidir. Yaklasik 10.000 yil 6nce kiltire alinmis olup, yerini kademeli olarak
makarnalik ve ekmeklik bugdaya birakmistir. Gintiimizde ¢ok sinirli sayida olmasina ragmen
halen bazi ilkelerde tarimina devam edilmektedir. Saglkli gida kiltlriintin yayginlasmasiyla
birlikte yliksek besin icerigine sahip Siyez bugdayi tliketiciler tarafindan yeniden talep
gormeye baslamistir. Siyez bugdayinin danesi hem kirik olarak hem de tiim olarak Tirkiye,
Ortadogu ve Balkan ilkelerinde “bulgur” yapiminda kullaniimaktadir. Ozellikle Tiirkiye’nin
bazi bolgelerinde halen Siyez bugdayinin tariminin yapilmasinin ana nedenlerinden birisinin
siyez bugdayindan yapilan ekmegin kendine has eksimsi tadindan kaynaklanmaktadir. Bunun
yanisira biyotik ve abiyotik stres faktorlerine karsi yilksek toleransa sahip olmasi islah
¢alismalari igin genetik kaynak teskil etmektedir. 1925-1927 yillari arasinda bazi arastiricilar
tarafindan yapilan calismalarda siyez bugday ekim alanlarinin Tirkiye’nin bugday ekim
alanlarinin %1-2’lik kismini olusturdugu rapor edilmistir. Glinlimuzde ise Siyez bugday tarimi
Ulkemizde yogunlukla Kastamonu ili olmak (zere, Bolu, Sinop, Balikesir, Bilecik ve Cankiri
illerinde yapilmaktadir. Bu calisma, Cukurova Universitesi Ziraat Fakiiltesi Tarla Bitkileri
Boliminde 136 adet siyez (T. monococcum ssp.monococcum) genotipi arasindaki
morfolojik ve tarimsal farkliliklarin saptanmasi amaciyla yiratilmustir. Arastirmada
sonucunda; genotipler arasinda bitki boyu, basak uzunlugu, basak agirligi, basakta basakcik
sayisl, basakta dane sayisi, bindane agirligi, tohum uzunlugu ve tohum agirligi gibi morfolojik
ve tarimsal ozellikler bakimindan varyasyonun oldugu, bu varyasyonun ulkesel siyez bugday
Islah programlarinda amaca goére kullanilabilecegi sonucuna varilmistir.

Anahtar kelimeler: Bugday, morfoloji, tohum, siyez
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Patates (Solanum tuberosum L.) Genotiplerinin Tuz Stresine Tepkilerinin Sera
ve Laboratuvar Kosullarda Karsilastiriimasi

Cehibe TARIM, Mehmet Emin CALISKAN

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi B&limdi,
Nigde/Tlrkiye

cehibe@hotmail.com

Ozet

Patates, Diinya‘da en fazla Giretimi yapilan bitkilerden biridir. Patates tek yillik bir bitki olup
endistri bitkileri arasinda yer almaktadir. Ulkemizin biyik bir kisminda vyetistiriciligi
yapilmaktadir. Patates tuz stresine hassas bir bitki olup tuz stresine bagli olarak bitki gelisimi
ve yumru verimi onemli olclide azalmaktadir. Asiri sulamaya bagh olarak bircok patates
dretim alaninda tuzluluk sorunu ortaya g¢ikmistir. Abiyotik stres, kuraklik, ylksek sicaklik,
tuzluluk vb. cevresel faktorlerden kaynaklanan bir stres turidir. Tuzluluk stresi, NaCl ve
diger ¢ozilebilir tuz miktarinin artisina paralel olarak bitkilerin blylime ve gelisimlerinde
olumsuz etkilere sebep olmaktadir. Tuz stresi bitkilerde fizyolojik, metabolik, triinlerde kalite
ve nicelik yoniinden olumsuz etkilerken ayni zamanda da hicre ve doku 6limlerine neden
olmaktadir. Bu galismada 25 farkli patates genotipinin sera ve laboratuvar kosullarinda tuz
stresine tepkisi incelenerek, stres uygulanan genotiplerde meydana gelen morfolojik,
fizyolojik ve agronomik degisiklikler godzlemlenmistir. Bu c¢alisma sera ve laboratuvar
kosullarinda iki ayri deneme olarak yuratilmustir. Her iki denemede de Uluslararasi Patates
Merkezi’'nden temin edilen ve tuzluluga tolerans dizeyleri farkli 11 genotip, patates islah
programindan gelen 9 islah hatti, Glkemizde yaygin olarak kullanilan 5 standart cesit olarak
toplam 25 genotip kullanilmistir. Doku kdltiriinde genotipler 5-6 boguma gelene kadar besi
ortaminda blyutilmastir. Elde edilen bitkicikler sera ortamindaki torf-perlit karisimi iceren
saksilara aktariimistir. Bir aylik gelisimini tamamlamis bitkilere 120mM NaCl uygulanmaya
baslanmistir. NaCl stres uygulamasi bitkilerin hasada gelmesiyle son bulmustur. Laboratuvar
calismasinda ise doku kultlrinde yetistirilen bitkicikler NaCl iceren besi ortamina tek bogum
olacak sekilde transfer edilip, akabinde 7 haftalik gelisim sireci izlenmistir. Bu ¢alismanin
sonucunda hem doku kiltiirinde hem de sera kosullarinda tuzluluga dayanikl genotipler
belirlenmistir.

Anahtar kelimeler: Patates, tuzluluk, abiyotik stres, sera, doku kiltiirt
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8. Poster — Ainura Adylbek Kyzy, Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Kapari (Capparis spinosa) tiiriindeki ribozomal 45S genlerinin biyoinformatik
analizi

Ainura Adylbek KYZY, Ahmet L. TEK

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi Bélimii,
Nigde/Turkiye

lightainur@gmail.com, altek2@gmail.com

Ozet

Yeryiziinde yasayan tim organizmalarin genomlarinda ribozomal DNA (rDNA) ardisik olarak
tekrarlanmakta ve yiksek derecede korunmusluk gostermektedir. Sitogenetik anlamda
cekirdekcik olarak tanimlanan rDNA ve protein kompleksi ayirtedici bir yapiya sahiptir.
Molekiler anlamda 45S rDNA genom igerisinde 18S-5.85-26S genlerine kodlamaktadir. Bitki
genom calismalarda tir ici ve tlrler arasi tanimlanmalarinda rutin olarak kullaniimaktadir.
Buradaki calismamizda, 250’den fazla tlire sahip Capparidaceae familyasinda tarimsal lretim
potansiyeli en fazla olan kapari (Capparis spinosa) kullanilmistir. Kapari’de 45S rDNA
lokusunun daha iyi anlasilmasi amaciyla bir araya getirdigimiz DNA dizi verileri, nikleotit dizi
benzerlik ve farkhliklarinin gosterildigi biyoinformatik analiz yontemleriyle karsilastirilacaktir.
Ayrica, 45S rDNA klonlama c¢alismalarimizda kullanacagimiz 6n arastirma sonuglari
paylasilacaktr.

Anahtar kelimeler: Capparis spinosa, ribozomal genler, 45S, 5S, IGS
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Glycine soya tiirlerinde sentromerik histone H3 (CenH3) geninin
biyoinformatik analizi

Hlmeyra YILDIZ, Bilge Sevval YILDIRIM, Ahmet L. TEK

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi Bolimii

altek2@gmail.com

Ozet

Tum okaryotlarda yapisal ve islevsel korunmus olarak bulunan sentromer, kromozomun
dogru bir sekilde dagiliminda 6nemlidir. Okaryot sentromerlerinde sentromere 6zgii histon
H3 (CENH3) proteini islevsel 6zelligi saglamada bir isaret olarak kabul edilmektedir. Bircok
farkli organizma da ayrintili olarak tanimlanan CenH3 geninin tiire 6zginlGgl, yuksek
derecede degisken o6zellikleri 6n plana ¢ikmistir. CenH3 geninin sentromerler Gzerindeki
onemi distindldiginde, tim Glycine tirlerini temsil edecek sekilde kiltir ve yabani formlari
Uzerinde CenH3 geninin molekiler yapisinin incelenmesi ihtiyaci vardir. Bu calismada bu
hedefe ulasmak amaciyla yaptigimiz on bilgiler ve calisma stratejisi paylasilacaktir.

Anahtar kelimeler: Cenh3, biyoinformatik

41
25-26 Nisan 2018



L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi
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Bitki Viriislerine Karsi Genetik Dayanikliligin Gelistirilmesinde Kullanilan
Stratejiler

Kiibra YILDIZ, Nurefsan CIRIK

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi Blimdi,
Nigde/Turkiye
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Ozet

Bitkilerde meydana gelen patojenik hastaliklarin biytk bir kisminda virtsler yer almaktadir.
Bu hastaliklar Uriin kalitesinde ve verimde diisiise neden olmakta; dolayisiyla ciddi ekonomik
kayiplara yol agmaktadir. Bitkilerde viruslere karsi enfeksiyon 6ncesi ve sonrasi olmak lzere
Uretilen biyokimyasal ve fizyolojik olarak meydana gelen yapisal miicadele mekanizmalari
bulunmaktadir. Fakat bu mekanizmalarin yetersiz olmasi genetik calismalari da beraberinde
getirmistir. Son zamanlarda bu calismalar arasinda en ¢ok dikkat ceken CRISPR/Cas9 sistemi,
¢Igir acan bir genom-muhendislik platformu olarak ortaya ¢ikmistir. Genomik mihendislik,
tek-baz seviyesinde Okaryotik genomlari hassas bir sekilde degistirmek icin kullanilmistir.
CRISPR/Cas9 sistemi, cesitli 6zellikleri gelistirmek, bitkiye biyotik ve abiyotik stres toleransi
kazandirmak ve verim artisi saglamak icin kullanilmistir. Bu sistem, tekli ve ¢oklu viriis kdkenli
enfeksiyonlari etkin bir sekilde hedefleyebilmekte ve bitki bagisikhigini saglayabilmektedir.
Ayrica, CRISPR/Cas9 sistemi, coklu genomik hedefleri eszamanl olarak diizenlemek igin
kullanilabilir. Son g¢alismalar, bitkilerde genom mihendisligi icin DNA ve RNA virlsleri
gelistirmistir. VirUslerin dagitim vektorleri olarak kullanilmasina ek olarak, genom
muihendisligi reaktifleri istila edici DNA virislerini bozunmaya yonelik olarak hedeflemekte ve
virls enfeksiyonlarina karsi bitki molekiler bagisikligini tesis etmek icin kullanilabilmektedir.
Genel olarak bu stratejiler, GDO yonetmeliklerine alternatif olacak bir gesit gelistirme sistemi
tasarlamak igin kullanilabilir. Bununla birlikte, genomik mihendisligin gergeklestirdigi
¢alismalardan kesin bir sonug alinip alinmayacag hala tartisilmaktadir.

Anahtar kelimeler: Genomik mihendislik, viris, CRISPR/Cas9 sistemi
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Cephalaria syriaca'da Mayoz Karakterizasyonu

Ainiwaer ZINAITIGULI, Ahmet L. TEK

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Ayhan Sahenk Tarim bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Tarimsal Genetik Miihendisligi B&limdi,
Nigde/Turkiye

zinnetay0521@gmail.com

Ozet

Mayoz, tim eseyli olarak Ureyen organizmalarin yasam dongllerinde merkezi bir rol oynayan,
Okaryotlarda olduk¢a korunmus bir sirectir. Bu ¢calismada, kromozom evrelerinin hazirlanmasi igin
bitki materyali olarak distik kromozom sayisi (2n = 10) ve nispeten biylk boyutlu kromozomlari
nedeniyle Cephalaria syriaca kullanilmistir. Cephalaria syriaca, Giney Avrupa, Bati ve Orta Asya,
Kuzey ve Glney Afrika'ya 6zgi, Caprifoliaceae ailesindeki yaklasik 65 tiirden birisidir. Bu calismadaki
amacimiz, Cephalaria syriaca'daki mayoz bolinmenin, rutin tarama prosedirlere uygun basit isik
mikroskobik teknikleri kullanarak kesin bir tanimini saglamaktir. Burada, Cephalaria syriaca'daki
ylksek safhasal dinamizme sahip mayoz boliinme sirecindeki metodolojik bulgularimiz, tanimlayici
bollinme asamalari ile paylasilacaktir.

Anahtar kelimeler: Cephalaria syriaca, mayoz, kromozom, 1sitk microskobu, sitogenetik
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BiYOINFORMATIK EGiTiMmi
MEHMET CENGizZ BALOGLU, NECDET MEHMET UNEL

Genetik ve Biyomiihendislik Bélimii, Miihendislik ve Mimarlk Fakiiltesi, Kastamonu Universitesi,
Kastamonu, Tiirkiye

Ozet

Biyoinformatik; biyo-molekiillerle ilgili ham verilerin diizenlenmesi, analiz edilmesi ve saklanmasi
slirecinde matematik, istatistik ve bilgi teknolojilerinden faydalanan disiplinler arasi bir bilim dali
olarak tanimlanabilir. Birgok farklh uygulama alanina sahip olan biyoinformatik, 6zellikle biyik hacimli
biyolojik verilerin depolanmasi, analiz edilmesi ve geri ¢agirilmasi konusunda bilyik kolayhk
saglayarak dirsek temasinda bulundugu tiim bilimlere blylik katki saglamaktadir. Degisen iklim ve
artan kiiresel niifus, insanligin yeterli yiyecek Gretme kabiliyeti Gzerindeki baskiyi artiracaktir. Yeni
bitkilerin gelistirilerek yetistirilmesi ve mevcut bitkilerin yeni ¢evreye adaptasyonu, devam eden gida
Uretimini saglamak icin elzem hale gelmistir. Biyoinformatik yontemleri kullanan bitinleyici bir
yaklagim, bitki verimliligini artirmak icin gerekli molekiler sistemleri aydinlatmak agisindan etkili bir
stratejidir. Biyoinformatik yontemlerin destegi ile gergeklestirilen ¢alismalar, bitkiler hakkinda daha
once sahip olmadigimiz bilgileri bize sunmuslardir. Bu egitim kapsaminda; bitki genomlarinda gen
ailelerinin tanimlanmasi, bu genlerin ve Urlnlerinin karakteristik Ozelliklerinin belirlenmesi, gen
ailesinin sahip oldugu korunmus dizi motiflerinin aydinlatilmasi, genler arasindaki evrimsel ilisiklerin
filogenetik agaclar kullanilarak incelenmesi, ilgili gen ailesini hedefleyen miRNA’ larin in silico olarak
saptanmasi, ilgili proteinlerin gen ontoloji analizleri ile fonksiyonlarinin ve hiicresel yerlesimlerinin
belirlenmesi, gen Urind proteinlerin ¢ boyutlu yapilarinin tahminlenmesi gibi biyoinformatik
analizler salatalik bitkisine (Cucumis sativus L.) ait genom verisi ve Hsp70 (Isi Soku Protein) gen ailesi
model alinarak agiklanmistir.

Anahtar Kelimeler: Gen Ailelerinin Belirlenmesi ve Molekiiler Karakterizasyonu.

45
25-26 Nisan 2018



46

L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

Kayith Katilimci Listesi

25-26 Nisan 2018



L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

rs‘:a isim — Soyisim Universite

1 Emre Aksoy Nigde Omer Halisdemir Universitesi
2 Ayten Kiibra Yagiz Nigde Omer Halisdemir Universitesi
3 ilknur TINDAS CAYLI Nigde Omer Halisdemir Universitesi
4 Caner YAVUZ Nigde Omer Halisdemir Universitesi
5 Orkun Gencer Nigde Omer Halisdemir Universitesi
6 Ramazan ilhan Aytekin Nigde Omer Halisdemir Universitesi
7 Esra KARAKAS Nigde Omer Halisdemir Universitesi
8 Ali ONARAN Nigde Omer Halisdemir Universitesi
9 Samed KONUCUK Nigde Omer Halisdemir Universitesi
10 Himeyra YILDIZ Nigde Omer Halisdemir Universitesi
11 Gamze ALAGOZ Nigde Omer Halisdemir Universitesi
12 Mige Doganer Omer Halisdemir Universitesi

13 Oktay Sahin Nigde Omer Halisdemir Universitesi
14 Seher Omezli Nigde Omer Halisdemir Universitesi
15 Zeynep Caligir Nigde Omer Halisdemir Universitesi
16 Busra Tik Nigde Omer Halisdemir Universitesi
17 Tugbanur Sari Sutcti imam Universitesi

18 Onur Canbulat Erciyes Universitesi

19 Emel Bengi Nigde Omer Halisdemir Universitesi
20 Busra Duru Eskisehir Osmangazi Universitesi
21 Esra Yilmaztlrk Eskisehir Osmangazi Universitesi

22 Handan Yildirim Cukurova Universitesi

23 Ahmet Sahin Nigde Omer Halisdemir Universitesi
24 Elbi Cansu Yilmaz Namik Kemal Universitesi

25 Nazli Ulutag Namik Kemal Universitesi

26 Buket Sahin Namik Kemal Universitesi

27 Esra Duru Nigde Omer Halisdemir Universitesi
28 llyas Kilinger Erciyes Universitesi

29 Bekir Hazer TOY Nigde Omer Halisdemir Universitesi
30 Haldun Kogak Nigde Omer Halisdemir Universitesi
31 Beyza Nur KINACI Nigde Omer Halisdemir Universitesi
32 Mustafa CANAKCI Nigde Omer Halisdemir Universitesi
33 Ebru Degirmencioglu Nigde Omer Halisdemir Universitesi
34 Sehriban Demir Erciyes Universitesi

35 Necati Cetinsag Erciyes Universitesi

36 Nurefsan Cirik Nigde Omer Halisdemir Universitesi
37 Seda Aydinhk Nigde Omer Halisdemir Universitesi
47

25-26 Nisan 2018




L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

38 ilhom Rahamkulov Nigde Omer Halisdemir Universitesi
39 Rabia Giindiiz Nigde Omer Halisdemir Universitesi
40 Seyda Akbas Nigde Omer Halisdemir Universitesi
41 Duygu Kaya Erciyes Universitesi

42 Rabia Busenaz Kaya Nigde Omer Halisdemir Universitesi
43 Kiibra Yildiz Nigde Omer Halisdemir Universitesi
44 Rumeysa Ceribas Nigde Omer Halisdemir Universitesi
45 ismail YAMAN Mustafa Kemal Universitesi

46 Nazll AYBAR Mustafa Kemal Universitesi

47 Zinnetay Enwer Nigde Omer Halisdemir Universitesi
48 Kadriye Yurtaslan Nigde Omer Halisdemir Universitesi
49 Siimeyye Un Nigde Omer Halisdemir Universitesi
50 SULE TASPINAR Nigde Omer Halisdemir Universitesi
51 Gulsiim UNAL Nigde Omer Halisdemir Universitesi
52 Tugba Ozdemir Nigde Omer Halisdemir Universitesi
53 Ebru Tav Nigde Omer Halisdemir Universitesi
54 Saime Buse GUVEN Nigde Omer Halisdemir Universitesi
55 Hatice ? Nigde Omer Halisdemir Universitesi
56 Hafsa Atik Nigde Omer Halisdemir Universitesi
57 Zehra tizer Nigde Omer Halisdemir Universitesi
58 Rana Selin Nigde Omer Halisdemir Universitesi
59 Erdem ANIL Nigde Omer Halisdemir Universitesi
60 Emre sirin Nigde Omer Halisdemir Universitesi
61 Ayyiice Celebi Nigde Omer Halisdemir Universitesi
62 Sibel Tursun Nigde Omer Halisdemir Universitesi
63 Ebrar Karabulut Nigde Omer Halisdemir Universitesi
64 Omer Can Parilti Nigde Omer Halisdemir Universitesi
65 ilayda in Nigde Omer Halisdemir Universitesi
66 Ayse 6ztiirk Nigde Omer Halisdemir Universitesi
67 Perihan Ceren BASTAS Cukurova Universitesi

68 Sena Nur ALTUNER Nigde Omer Halisdemir Universitesi
69 Ozgiir Altuntas Nigde Omer Halisdemir Universitesi
70 Saffet Teber Erciyes Universitesi

71 Muhammed Ali Kése Erciyes Universitesi

72 Elif Sema Erbudak Nigde Omer Halisdemir Universitesi
73 Himeyra Yildiz Omer Halisdemir Universitesi

74 ibrahim Karahan Cukurova Universitesi

75 Ugur Sesiz Cukurova Universitesi

76 ESRA CAKIR Cukurova Universitesi

77 Yusuf AFSAR Nigde Omer Halisdemir Universitesi
48

25-26 Nisan 2018




L. Bitki Islah1 ve Genetigi Ogrenci Kongresi
Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Ayhan Sahenk Tarim Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi

78 Cehibe Tarim Nigde Omer Halisdemir Universitesi
79 Feyyat Caymaz Erciyes Universitesi

80 Mehtap Vural Nigde Omer Halisdemir Universitesi
81 Perihan Ceren BASTAS Cukurova Universitesi

82 Canber izgi Nigde Omer Halisdemir Universitesi
49

25-26 Nisan 2018



